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Estatus taxondmico de Akodon simulator (Cricetidae:
Sigmodontinae) en Argentina: aproximaciones
filogeografica y colorimétrica
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Las especies mas grandes del género Akodon de las Yungas del sur de Bolivia
y noroeste de Argentina (NOA) han sido tratadas frecuentemente como sinénimos
o subespecies por diferentes autores. Estas especies incluirian a A. varius (Bolivia)
y A. simulator (sur de Bolivia y NOA), y A. simulator incluiria 3 subespecies: A. si-
mulator tartareus (norte, incluyendo Bolivia), A. s. simulator (centro) y A. s. glaucinus
(sur). Los caracteres fenotipicos que distinguen a las 3 subespecies estan basados en
sutiles diferencias de coloracién y tamano. En este estudio, intentamos profundizar
en el analisis de las relaciones entre estas poblaciones mediante: a) El aumento de la
amplitud geografica de la muestra, cubriendo todo el rango geografico del taxén en
Argentina; b) El incremento del tamafo de la muestra, usando dos genes mitocon-
driales, Cyt-b (n=30, a los que se adicionaron secuencias disponibles en GenBank) y
COI (n=20); y ¢) La inclusion del analisis cuantitativo de los patrones de coloracién
del pelaje, mediante la obtencion de datos colorimétricos a partir de mas de 100
especimenes, utilizando un espectrorradidometro calibrado contra un difusor estan-
dar blanco y una cabina de iluminacién difusa. Ademas, incluimos topotipos. Las
relaciones filogenéticas mostraron 4 clados bien soportados, 3 de los cuales presentan
una estructura filogeografica fuerte: uno incluye especimenes de A. varius, otro de A.
tartareus y el tercero de A. glaucinus. El cuarto clado incluye especimenes del rango
latitudinal completo. Se analiza la diagnosis morfol6gica basada en la cuantificacion
de los patrones de coloracion del pelaje en este escenario.



