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El trigo candeal se cultiva principalmente en el sur de la provincia de Buenos Aires,
donde se producen heladas hasta finales de octubre. El objetivo fue identificar genes
y vias metabélicas relacionadas con la respuesta a frio en etapa reproductiva. Se partio
de hojas bandera de plantas espigadas de la linea CBWO0101 (primaveral, buen
comportamiento frente a heladas). Las plantas fueron expuestas a rampa de 15 a 5°C
donde permanecieron 5 hs y se procedié a la extraccién de ARN (tres réplicas
biolégicas). Plantas control permanecieron a 22°C/16°C. El secuenciado se realizé con
plataforma Illumina (INDEAR). Se obtuvieron 301 Mi de lecturas de calidad y el
ensamblado de novo con Trinity generé 113.715 unigenes de los cuales el 42%
present6 anotacién funcional con SwissProt, PFAM y Gene Onthology (GO). El mapeo
de vias metabélicas se realizé con la base Kyoto Encyclopedia of Genes and Genomes
(KEGG).

Se detectaron 966 genes con expresién diferencial (p<0,001), de los cuales 619
presentaron mayor expresion en las plantas sometidas a frio. La categoria Procesos
Biologicos (GO) incluyé 17 items diferencialmente representados (induccién por frio).
KEGG mostro que las vias del metabolismo de almidén y sacarosa, las de cisteina y
metionina, las de biosintesis de aminodcidos y ritmo circadiano fueron las més
representadas en las plantas tratadas.

Entre los genes con expresién diferencial se identificaron factores de transcripcién
asociados a estrés: WRKY, AP2, DREB, MYB, bzIP y bHLH. Los genes inducidos
representan candidatos para tolerancia a frio de un trigo candeal primaveral en estado
reproductivo. .
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