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VARIABILIDAD MORFOLOGICA

Y GERMINACION DE FRUTOS DE

UNA POBLACION DE MAPEO POR
ASOCIACION DE Helianthus annus L.

Mendoza E!, U. Gregorio?, M.V. Rodriguez’, A. Presotto’, F.
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UNS - CONICET, Buenos Aires, Argentinag; 2Departamento

de Agronomia, UNS, Buenos Aires, Argenting; ®Instituto de
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Agricultura (IFEVA), Facultad de Agronomia, UBA - CONICET,
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La dormicién es un caracter indeseable en cultivos,
que fue seleccionado negativamente durante la
domesticacién, sin embargo, en girasol, los frutos
generalmente presentan dormicién a cosecha, que
puede durar semanas o meses, dependiendo del
genotipo y el ambiente. Ademas, el tamafio de los
frutos fue positivamente seleccionado durante la
domesticacién, aunque se desconoce la correlacién
entre dormicién y tamafio de fruto en girasol. El
objetivo de este trabajo fue evaluar la variacion en
dormicidn, tamafio y forma de los frutos en un panel
de girasol aceitero. Para ello, se utilizé una poblacién
de mapeo por asociacion de girasol compuesta por
158 lineas aceiteras de los dos principales grupos
heterdticos (mantenedoras y restauradores). Las
plantas fueron criadas en un jardin comin y luego
de la cosecha se evalud la germinacién a 20° C.
Caracteres del fruto como area, perimetro y forma,
fueron evaluados utilizando el software Image]. La
germinacion fluctud entre 0 y 100%, el area del fruto
varid entre 0,13 y 1,26 cm? y el perimetro entre 1,50
V 4,54 cm. Entre los grupos heteréticos, los frutos de
las lineas mantenedoras fueron significativamente
mas circulares, con mayor perimetro y drea que
las restauradoras. No se encontraron correlaciones
significativas entre la germinacion y ninguno de
los caracteres de tamafio y forma. Estos resultados
confirman la gran variabilidad presente en esta
poblacion de mapeo, lo que permitird asociar
variaciones genéticas con rasgos como la dormicion
y avanzar en la comprension de las bases moleculares
de caracteristicas de interés agrondémico en girasol.

GENETICA DE POBLACIONES Y EVOLUCION

GPE 22

VARIABILIDAD Y ESTRUCTURACION
GENETICA DE Arachis correntina
(Burkart) Krapov. & Gregory, PARIENTE
SILVESTRE PERENNE DEL MANI
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La comprension de la diversidad genética de especies
silvestres cercanas al mani es esencial para el
desarrollo de estrategias de conservacion, coleccién
y mejoramiento. Aqui inferimos la variabilidad y
estructuracion genética existente en 14 poblaciones
naturales de Arachis correntina (genoma A). Se
genotipificaron un total de 112 individuos de la
provincia de Corrientes por 1.635 SNPs. Se calcularon
estadisticos descriptivos y de estructuracién genética,
se determind el ordenamiento de la variabilidad
genética mediante un Andlisis de Componentes
Principales y su estructuracion mediante métodos
bayesianos. La variabilidad intrapoblacional fue
mayor que la interpoblacional y los coeficientes de
endogamia fueron bajos en todas las poblaciones. Los
genotipos se agruparon en dos clusters principales y un
tercero en el que la designacién de individuos al grupo
fue <0,7. Los clusters mostraron una estructuracion
tanto genética como geogréifica. Los resultados
evidenciaron un acervo genético poblacional propio
de una especie alogama. El andlisis geografico de
las variantes sugiere que la estructuracién genética
de las poblaciones habria estado determinada por la
migracion de los paleocauces del abanico aluvional
del rio Parana formado durante el Cuaternario. Se
evidencia por primera vez la extensa base genética
existente en las poblaciones de especies silvestres
de Arachis, a la alogamia como modo reproductivo
importante y a la influencia de los eventos
hidromorfoldgicos pasados sobre el modelado del
acervo génico de estas poblaciones.
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