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(1) EEA INTA C. Uruguay, (2)Instituto Nacional de Enfermedades
Infecciosas-ANLIS “Carlos G. Malbran”

En nuestro pais la tifosis aviar, causada por Salmonella
Gallinarum, es una enfermedad frecuente en gallinas ponedoras
y como profilaxis se utiliza una vacuna viva con la cepa S.
Gallinarum 9R, cepa caracterizada por la ausencia de lipopolisa-
carido y rugosa por la prueba de acriflavina. Es la Unica vacuna
de tipo viva aprobada en el pals para su uso en aves. A pesar
que se ha informado una posible reversion de la cepa de esta
vacuna, no se conocen las posibles interacciones de distintas
serovariedades de Salmonella en los brotes por esta bacteria en
las aves. El objetivo de este trabajo fue estudiar distintos brotes
de tifosis aviar ocurridos en aves de postura vacunadas con la
cepa S. Gallinarum 9R. Se tomaron dos granjas de la provincia
de Cérdoba con un diagndstico clinico de tifosis aviar. De la granja
A, ubicada en Dean Funes, se muestrearon 2 galpones y de la
granja B, ubicada en Avellaneda, se muestred 1 galpén. En am-
bas granjas se tomaron muestras para el aislamiento de
Salmonella a partir de excretas, hisopado cloacal, alimento ba-
lanceado, pool de 6rganos, maples, huevos y médula ésea de
patas de aves muertas. Las muestras se incubaron en un medio
de preenriquecimiento, caldo de enriquecimiento selectivo, y siem-
bra en medios de cultivo selectivos. Ademas se muestreé el aire
de los galpones por exposicién a medios selectivos-diferenciales.
En todos los casos, las colonias sospechosas de Salmonella
spp.se caracterizaron bioquimicamente, y las estructuras antigé-
nicas se determinaron mediante antisueros somaticos y flagelares.
Se realiz6 el antibiograma de las cepas aisladas por el método
de difusiéon en placa, empleando monodiscos de los siguientes
antibiéticos: ampicilina, enrofloxacina, trimetoprima-sulfametoxa-
zol, kanamicina, colistin sulfato, tetraciclina, gentamicina, eritro-
micina (E), amoxicilina-clavulanico, fosfomicina, y florfenicol. Ade-
mas, se tomaron muestras de sangre de 10 aves por galpén. Se
obtuvieron los sueros y se procesaron para la deteccién de
anticuerpos contra Mycoplasma synoviae, Mycoplasma gallisepticum
y S. Gallinarum-S. Pullorum, utilizando reactivos comeroiales,
mediante la prueba de aglutinacién rdpida en placa (ARP). Am-
bas granjas resultaron negativas a infeccion por Mycoplasma. De
la granja A se aislaron S. Gallinarum (rugosa) de la médula dsea
de las patas de las aves del galpén 1 y S. Anatum del alimento y
S. Muenster del aire del galpén 2. La infeccidn de Salmonella por
ARP sélo se detectd en el galpén 1. Del unico galpén muestreado
en la granja 2, se aisld S. Gallinarum (rugosa) de higado y bazo
de aves muertas y S. Lexington del alimento. Todas las cepas
aisladas resultaron sensibles a la mayoria de los antibiéticos en-
sayados, pero resistentes a E. El aislamiento de cepas de S.
Gallinarum compatibles con la cepa vacunal demuestran trans-
locacién en 6rganos o septicemia en brotes de tifosis aviar y pone
en duda la eficacia de ese inmunégeno. Por otro lado, la varie-
dad de serotipos de Salmonella encontrados en los alimentos de
uso avicola y hasta en el aire del galpén es un llamado de alerta
a las posibles fuentes de contaminacion para fortalecer las medi-
das de control de este patégeno de manera de disminuir los efec-
tos del mismo sobre la salud de las aves.

P443 - 27746 SEROTIPOS Y FACTORES DE VIRULENCIA DE
Escherichia coliVEROCITOTOXIGENICO (VTEC) Y ENTEROPA-
TOGENICO (EPEC) EN MUESTRAS DE POLLO. ALONSO,
MZ(1,2); IRINO, K(4); SANZ, ME(1); LUCCHESI, PMA(1,2);
PADOLA, NL(1,3); PARMA, AE(1,3)

(1)Lab. Inmunoquimica y Biotecnologla. FCV. UNCPBA.
(2) CONICET. (3)Comisién de Investigaciones Cientificas PBA 4-
Instituto Adolfo Lutz

Introduccion. VTEC produce colitis hemorragica y sindrome
urémico hemolitico. El principal factor de virulencia son las
verocitotoxinas codificadas por los genes vily vi2, Dentro de vi2
existen numerosas variantes, entre ellas la vi2f que se ha identi-
ficado principalmente en aves. EPEC produce diarrea infantil se-
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vera, especialmente en los paises en desarrollo. Se caracteriza
por la capacidad de producir lesiones A/E (*altaching ang
effacing”) provocando la adherencia (ntima de la bacteria a |5
célula huésped, mediante la intimina (codificada por el gen eaq),
el borrado de las microvellosidades del enterocito y la formacign
de un pedestal, caracteristicas que son compartidas con algunag
VTEC. EPEC se subdivide en dos grupos segln la presencia dej
plasmido EAF ("EPEC adherence factor”) el cual se encuentra en
las cepas tlpicas, mientras que esta ausente en las atipicas. Esta
codifica los genes para la produccién de fimbrias denominadag
BFP (“bundle-forming pilus") que participarian en la adherencia
inicial bacteria-enterocito. Objetivo. El objetivo de este trabajo fye
caracterizar geno-fenotipicamente cepas VTEC y EPEC de mues-
tras de pollo e hisopados de cloacas, tomadas en diferentes bo-
cas de expendio y criaderos. Materiales y métodos: Se caracteri-
zaron 39 cepas de VTEC y EPEC aisladas de hamburguesas de
pollo, menudos, carcasas y cloacas. Se emplearon una PCR
multiplex para la deteccién de los genes de virulencia vt1, vt2, eae,
exhA y saa, y PCRs monoplex para la deteccidn de vi2f y bfp. La
serotipificacién se realizé mediante aglutinaciones en placa y en
tubo. Resultados: Los aislamientos VTEC de hamburguesas de
pollo presentaron los siguientes perfiles geno-fenotipicos: vt2
(0117:H7, O153:H28, 0160:H40, ONT:H- y ONT:H2), vt2 ehxA
(091:H14), V12 saa ehxA (0113:H21), vt2 vt1 saa ehxA (O130:H11)
y el aislamiento proveniente de menudos fue vi2 (ONT:H-). La
variante vt2f identificada en aves, no se encontré en ninguna de
las muestras. Las cepas.EPEC (eae+) aisladas de menudos per-
tenecieron a los siguientes serotipos (02;H-, 040:H-, 040:H10,
0136:H26, 0166:H45, ONT:H-, ONT:H9, OR:H32), carcasas
(O5:H-, 019:H11, 045:H8, OR:H32), cloacas (O8:H19, O40:H10,
0103:H-, 0119:H4, 0130:H11, O153:H49) y hamburguesa de
pollo (040:H10). Ninguna de las cepas presenté el gen bfp. Con-
clusiones: La presencia de VTEC en hamburguesas de pollo, in-
dicaria una posible contaminacién cruzada en el lugar de expen-
dio, ya que algunos serotipos (0113:H21, O117:H7, O130:H11,
091:H14) son compartidos con cepas VTEC de origen bovino ais-
ladas previamente en esta regién. Todas las cepas EPEC carac-
terizadas en este trabajo son atipicas (carecen del gen bfp). En-
tre ellas predomind el serotipo 040:H10 que se encontré en ais-
lamientos provenientes de hamburguesas, menudos, y cloacas.
El aislamiento de cepas EPEC previo a la faena (en cloacas) in-
dicarfa que el pollo podria ser reservorio de este patotipo.
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Escherichia coli productor de toxina Shiga (STEC) es un pa-
tégeno emergente transmitido por alimentos, que se encuentra
asociado a diarrea (D), diarrea sanguinolenta (DS), y sindrome
urémico hemolitico (SUH). Los rumiantes, especialmente el ga-
nado bovino, son el principal reservorio y la transmision se pro-
duce a través del consumo de carne poco cocida, productos lac-
teos sin pasteurizar y verduras o agua contaminada con heces
de animales. STEC O157:H7 es el serotipo prevalente, sin em-
bargo otros serotipos no-O157 se encuentran asociados a enfer-
medad humana. El objetivo de este estudio fue establecer la fre-
cuencia de deteccion de diferentes serotipos de STEC no-0157
aislados de casos clinicos esporadicos y de ganado bovino, ¥
comparar su relacién clonal. Entre noviembre de 2006 y abril de
2008 un total de 352 cepas STEC no-Q157 se aislaron de SUH
(n=38), DS (n=17), D (n=11), contactos asintomaticos (n=3), sin
diagnostico (n=3), y de carcasas y materias fecales de bovinos
provenientes de diferentes regiones geograficas del pais obteni-
das en distintos frigorificos (n=280). Las 352 cepas se agruparon
en 55 serotipos, humanas correspondieron a 12 serotipos, y bo-
vinas a 47, Los serotipos O111:NM (1 humana y 1 bovina ).
0145:NM (40 humanas y 3 bovinas), y 0174:H21 (1 humana y 9
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