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cidad en células Vero, la deteccién fenotipica de la enterohe-

molisina, y serotipificacién. Para la subtipificacién se utilizaron las

técnicas de electroforesis de campo pulsade (PFGE), fagotipi-

ficacion y genotipificacion de stx. Los patrones de PFGE se com-

pararon con la Base de Datos Nacional con cepas de diferentes

origenes aisladas desde el afio 1988. Del total de los 96 aisla-

mientos recibides, 68 (70.8%) fueron identificados como STEC.

La frecuencia de aislamiento de STEC en cada tipo de alimento

fue la siguiente: carne picada (24 cepas), hamburguesas (26},

came bovina (15), y chacinados (3). Un total de 34 cepas STEC

fueron caracterizadas como O157:H7 stx2/eae/ehxA (11 cepas);
0157:H7 stxi/six2/eaelenxA (B); O174:H21 stx2 (6); 091:H21
stx2/ehxA/saa (3); O113:H21 stx2/ehxA/saa (2); 022:HNT stx2 (2);
022:H11 stx1/stx2/ehxA/saa (1); O8:H19 stx2/ehxA (1); O104:H7
stx2 (1); y O128:HNT six2 (1). Sin embargo, las restantes 34 ce-
pas STEC con diferentes genotipos de stx no pudieron ser
serotipificadas. Es importante destacar la deteccién de 14 cepas
de E. coli 0157 que no portaban el gen stx: O157:H7 eaelehxA
(1 cepa); O157:NM (5); O157:H16 eae (4); O157:HNT (4). Las 17
cepas STEC O157:H7 eaelehxA con alto potencial virulento que
se recuperaron de muestras de came bovina y productos cérnicos.
Al realizar la comparacion con las cepas incluidas en la BDN, se
observé que 3/17 cepas STEC O157:H7 eae/ehxA presentaron
idéntico perfil de virulencia y fueron indistinguibles por PFGE
(AREXHX01.0011; AREXHX01.0093; AREXHX01 .0153) de cepas
aisladas fundamentalmente, de casos de SUH y diarrea sangui-
nolenta. Para la prevencion de las enfermedades asociadas a
STEC, la deteccion de este patdgeno en alimentos representa un
desafio para la industria y los organismos de control. Para ello,
es fundamental la aplicacién de metodologias estandardizadas y
normatizadas a través de la regulacion nacional.
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Introduccion: en la naturaleza, existen levaduras capaces de
secretar toxinas (denominadas “killer’) que pueden ejercen un
efecto letal sobre otras especies de levaduras y hongos fila-
mentosos. Desde una perspectiva de microbiologia aplicada, las
levaduras killer han sido postuladas como biocontroladoras de
contaminaciones fungicas en alimentos y fermentaciones. Sin
embargo, su uso industrial es limitado debido a la falta de datos
cuantitativos sobre |a productividad, actividad y estabilidad de las
toxinas. Las levaduras de los géneros Breftanomyces y Zigo-
saccharomyces pueden contaminar vinificaciones produciendo
flavors desagradables. ademds de perjudicar la calidad general
del producto. Para prevenir las contaminaciones por estas leva-
duras, se han implementado varias alternativas: higiene rigurosa
en bodegas, uso de preservantes quimicos, filtracién, entre otras.
Sin embargo, la presencia de microorganismos contaminantes en
algunos vinos demuestra que estos métodos tradicionales no son
tan efectivos y evidencia la necesidad de nuevos métodos que
logren la estabilidad microbiolégica de los vinos. En este contex-
to, resulta interesante la exploracidn de levaduras killer capaces
de contrarrestar la actividad de microorganismos indeseados.
Objetivo: detectar actividad killer de levaduras autéctonas, a di-
ferentes pH, contra levaduras contaminantes del vino. Materiales
y Métodos: Se emplearon 226 cepas de levadura autéctonas per-
tenecientes al Cepario del Instituto de Biotecnologia-UNSJ: 91 no-
Saccharomyces, 135 Saccharomyces sp.: y 4 cepas de referen-
cia, S. cerevisiae: CECT891 K(+), ATCC36900 K{+) ATCC38636
K{-), NCYC1006 K(-}. La actividad killer se evalué en placa, me-
diante reaccién cruzada con las levaduras contaminantes
Brettanomyces bruxellensis: E9, F1 y Zigosaccharomyces rouxif:
MR6, MC10. Se usaron como controles positivos a S. cerevisiae
ATCC38636 K(-) y NCYC1006 K(-). Se empled el medio YPD-
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Agar- azul de metileno (0,03%) tamponado (Mcllvaine) a difesss
tes valores de pH: 4, 4,4 y 4 8. Las placas fueron incubadas &
25°C, durante 72h. La presencia de actividad killer se co
mediante la formacién de halos de inhibicion alrededor de ==
colonias de levaduras. Los mismos se midieron y se calcus

parametro Pz (radio de la colonia/radio de la colonia + race
halo). Resultados: Se obtuvo el maximo registro de levac J
biosupresoras cuando las mismas se desarrollaron a pH £ £

este valor de pH, las cepas Debaryomyces vanrijiae BOvSSE
Candida sake BCs403, C. parapsilosis BCp272 inhibieron =
levaduras contaminantes E9, F1 y MR6. La levadura C ==
BCs370 formd halos de inhibicion en todos los lawn ensa
pH 4.8 y 4 (excepto en NCYC1008). Conclusion: las levadurss
Saccharomyces ensayadas mostraron que poseen ampia
dad antimicotica frente a levaduras contaminantes de! 2
enologico. La aplicacién de levaduras killer puede consaes
una alternativa para eliminar levaduras que perjudican &
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Introduccién: Escherichia coli verotoxigénico (VTEC) &5
patégeno entérico que puede causar severas enfe
humanos, tales como colitis hemorragica y sindrome us
hemolitico (SUH). Las verotoxinas son el factor de virulenc=
importante de este patdgeno. Diversos estudios identificaras
riantes de los genes vt, y sugieren que el resultado clinico &%
infeccién por VTEC depende del genotlipo de la cepa infecs
En particular, las variantes vi2EDL933y vi2dact estan a
a cepas de mayor virulencia y al desarrollo de SUH. La cam=
ristica principal de la variante vt2dact es que puede activars
presencia de mucus intestinal o elastasa, aumentando 10 2
veces la citotoxicidad en células Vero. Al momento hay =&
informacion sobre la ocurrencia de |a variante vt2dact en
tras obtenidas de ganado bovino, principal reservorio de V7%
Objetivo: Nuestro objetive fue investigar |a presencia de viaas
en cepas VTEC aisladas de bovinos y alimentos en Arge
evaluar su relacion con otros factores de virulencia y el s=
Materiales y métodos: Se estudiaron 161 aislamientos VIEC
positivos, previamente caracterizados respeclo a ofras
de vt2 y a la presencia de genes eae, saa (ambos codific
de proteinas de adherencia) y al gen ehxA (codificante o=
enterohemolisina). La presencia del gen vi2dact se evaue
medio de una PCR especifica en la cual el “primer forwas
homologo a la secuencia codificante de la regién peptices
reconocida por la elastasa. Resultados: Detectamos el gen v
en 13% (21/186) de los aislamientos viZ-positivos, periensces
tes a los serotipos 02:H25, 08:H19 0O15:H21, 020:H19, 025 =
O79:H19, 091:H21, O113:H21, O171:H2, O175:H8, ONT =
ONT:H18. Todos los aislamientos vt2dact-positivos fueros
negativos. Doce (57%) de los aislamientos portaban el gen =
de los cuales siete tenfan ademas el gen saa. Se enconit @
posefan genotipo vi2dact cepas portadoras de la varas y
vI2EDLS33 como también cepas portadoras de otras vararies
vi2, como vi2vha, vi2vhb y vi2g. Los resuitados muesiran
cepas VTEC aisladas de ganado bovino y productos camices =
Argentina portan la variante vt2dact gue ha sido propuesia o
indicadora de VTEC con alto potencial patogénico, y ha sos &
lectada en nuestro pais en un alto porcentaje de cepas VIEC
negativas aisladas de casos de SUH.
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