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M151 -Microbiologia veterinaria

Streptococcus uberis AISLADO DE VACAS LECHERAS CON MASTITIS DE LA CUENCA MAR Y
SIERRAS: CARACTERISTICAS GENETICAS DE VIRULENCIA

Gerez MG1, Cantén J2, Moriones L3, Bustamante AV1, Sanso AM1

Universidad Nacional del Centro de la Provincia de Buenos Aires, Facultad de Ciencias
Veterinarias, Centro de Investigacion Veterinaria de Tandil (CIVETAN), CONICET-CICPBA. 1.
Laboratorio de Inmunoquimica y Biotecnologia. 2. Laboratorio de Microbiologia Clinica y
Experimental. 3 Unidad Experimental. Tandil, Argentina.

La mastitis bovina es una enfermedad frecuente en los tambos, generalmente causada por
patdgenos bacterianos. Esta patologia conduce a la disminucién de la calidad y la produccion de
leche vy, es responsable de importantes pérdidas econdmicas en la industria lactea, ya que
conlleva, particularmente, altos costos de tratamiento. Streptococcus uberis es uno de los
patdgenos ambientales mas prevalentes en los tambos, responsable de una proporcion
significativa de infecciones intramamarias clinicas y subclinicas en vacas lactantes y no lactantes.
La patogenicidad del mismo se ha relacionado con una serie de factores de virulencia codificados
por diferentes genes, entre los cuales se encuentra skc (activador del plasmindgeno implicado
en la colonizacidn), cfu (factor CAMP que forma poros en la membrana de la célula huésped),
suam (factor de adhesidn e invasidon de células epiteliales mamarias), hasA, hasB y hasC
(proteinas implicadas en la produccion de la cdpsula de acido hialurénico que confieren
resistencia a la fagocitosis), gapC (deshidrogenasa de superficie implicada en la colonizacidn),
acd (proteina de unién al Zinc que influye en la virulencia, adhesion y produccion de biofilms) y
opp (factor que interviene en el transporte activo de aminoacidos esenciales para el crecimiento
en la leche).

Nuestro objetivo fue caracterizar el perfil de virulencia de las cepas de S. uberis que producen
mastitis en vacas de la Cuenca Mar y Sierras (Provincia de Buenos Aires). Se analizaron 100
aislamientos de S. uberis, obtenidos de 24 tambos, aislados a partir de leche de vacas con
mastitis clinica y subclinica. Las mastitis se caracterizaron como clinicas (presencia de signo de
inflamacién en la ubre como tumefaccidn, calor, dolor, rubor y/o en la leche grumos, sangre
como coagulos) o subclinicas (recuento de células somaticas en leche de RCS > 250.000
células/ml, sin signo clinico evidente en la leche ni en la ubre). Los aislamientos identificados por
pruebas bioquimicas como S. uberis, fueron confirmados por la deteccién de una secuencia del
gen pauA. Posteriormente, se amplificaron por PCR los genes skc, cfu, suam, hasA, hasB, hasC,
acd, gapC, y opp. En base a los perfiles de virulencia obtenidos, se realizd un andlisis de
agrupamiento por UPGMA utilizando el software BioNumerics v.6.6.

El gen suam fue detectado en el 100% de las cepas. En cuanto a los demas genes, se presentaron
con distintas frecuencias (opp, 98%; gapC, cfu y hasC, 97%; acd, 93%; hasB, 92%; skc, 84% vy
hasA, 56%). El andlisis de agrupamiento mostré 16 perfiles de virulencia, de entre 5y 9 genes,
siendo skc-cfu-suam-hasA-hasB-hasC-gapC-acd-opp el mas frecuente (45%), seguido de skc-cfu-
suam-hasB-hasC-gapC-acd-opp (20%).

Estos datos son los primeros que describen los rasgos de virulencia de S. uberis de la Cuenca Mar
y Sierras y, demuestran la circulacidn de cepas patdgenas con distintas caracteristicas genéticas,
capaces de causar mastitis.
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