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RESISTENCIA GENETICA DE
POBLACIONES DE Helianthus annuus
NATURALIZADAS EN ARGENTINA A
Plasmopara halstedii, EL AGENTE
CAUSAL DEL MILDIU DE GIRASOL

Martinez AL}, F. Anderson? A. Garayalde?, P. Sabatini!, A.
Presotto'?, A. Gutiérrez?4, F. Hern@ndez'?, C. Pandolfo'?, M.S.
Ureta'?, AD. Carrera' 'Departamento de Agronomia,
Universidad Nacional del Sur, Bahia Blanca, Buenos Aires,
Argenting; *Centro de Recursos Naturales Renovables
de la Zona Semidrida (CERZOS)-CONICET, Bahia Blanca,
Buenos Aires, Argenting; *Departamento de Matemdtica,
Universidad Nacional del Sur, Bahia Blanca, Buenos Aires,
Argenting; “Departamento de Biologia, Bioquimica y
Farmacia, Universidad Nacional del Sur, Bahia Blanca,
Buenos Aires, Argentina. E-mail: acarrera@criba.edu.ar

El mildiu de girasol causado por Plasmopara halstedii
es una enfermedad de importancia mundial,
mayormente controlada por genes de resistencia
vertical obtenidos de especies silvestres anuales de
Helianthus, nativas de Estados Unidos. El objetivo fue
caracterizar la respuesta de seis poblaciones locales
naturalizadas de H. annuus a la infeccién por la raza
710 de P. halstedii. Se analizaron 80 individuos por
poblacién. Se estudié: 1) grado de esporulacién en
parte aérea aplicando tres indices con diferentes
escalas, 2) la presencia del patégeno en secciones
del hipocétile, 3) la presencia de esporas en raiz. Las
poblaciones locales mostraron amplia diversidad
de dafio y niveles de enfermedad significativamente
menores que los controles cultivados susceptibles.
Se encontraron reacciones a nivel celular (necrosis,
depoésito de materiales), identificandose dos tipos de
resistencia: i) el patégeno queda restringido a la base
del hipocétile y ii) el patégeno logra avanzar hasta la
parte superior del hipocétile sin esporular. En todaslas
poblaciones se identificaron plantulas resistentes a la
raza 710, conausenciade esporulacién. Ladistribucion
de los grados de dafio sugiere una resistencia de tipo
horizontal, que puede combinarse con genes mayores
para prolongar la durabilidad de la resistencia ante la
evolucién del patégeno. Se propone una nueva escala
de dafio e indice (seis grados, incluyendo plantulas
muertas) parala evaluacién de germoplasmasilvestre.
El estudio representa la primera caracterizacién de H.
annuus naturalizado en Argentina ante infeccién por
P. halstedii.
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ESTUDIO DE LA COMPATIBILIDAD
ENTRE UNA POBLACION DE Solanum
chacoense DEL SE BONAERENSE Y LA
PAPA COMUN

Maune JF, MD.LM. Echeverria. Facultad Ciencias Agrarias,
UNMdP, Buenos Aires, Argentina. E-mail: federicomaune@
mdp.edu.ar

La papa comun, Solanum tuberosum L. (2n=4x=48)
(tbr), es uno de los cultivos de mayor importancia
mundial en cuanto a superficie cultivada. Debido
a su estrecha base genética, es de especial interés
la introgresiéon de genes de especies silvestres
mediante cruzamientos controlados. En este marco,
se estudi6 una poblacién espontanea de papa
silvestre, morfoldgicamente afin a S. chacoense
Bitter (2n=2x=24) (chc), que crecia como maleza en
un lote de la EEA INTA Balcarce, y que presentaba
caracteristicas de interés agrondmico y genotipos
con alta produccion de granos de polen con el niimero
cromosémico no reducido (“2n”). Para estudiar
su habilidad para cruzarse con tbr, se realizaron
cruzamientos controlados entre diez genotipos de chc
seleccionados por tener alta produccion de gametos
“2n” (entre 3,25% y 12,13%) y cinco cultivares
comerciales de tbr. Se obtuvieron pistilos polinizados
de dichos cruzamientos para la observacion de la
compatibilidad polen-pistilo. De 70 cruzamientos
llevados a cabo, se obtuvieron semillas en tres, en dos
de los cuales chc actué como progenitor femenino.
Entre los cruzamientos sin semilla, se observo tanto
incompatibilidad a distintos niveles del pistilo como
compatibilidad en el pistilo. Si bien en la poblacién chc
estudiada existen genotipos que pueden ser usados
para introgresar genes en tbr, queda por estudiar
la viabilidad de las semillas obtenidas asi como las
barreras a la hibridacién presentes entre dichas
poblaciones.
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