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comportamiento de sus progenies (Campero a, €, 3,
d y o, respectivamente; n = 40 machos por grupo)
producidas por cruzamiento con una sintética paterna
mejorada (AH”), en comparacion con Campero INTA
como grupo de referencia. Se incluyeron caracteres
de crecimiento (asintota y tasa de maduracion para
peso corporal y longitud de la cafia), conformacion
(cuatro indices que relacionan medidas corporales
lineales) y composicion a la faena (% pechuga,
pata-muslo y grasa abdominal). El andlisis de
componentes principales no mostré agrupamientos
significativos pero permitié identificar fuentes de
variancia independientes para desarrollo esquelético
(PC1), biomasa sustentada (PC2), % muslo (PC3),
volumen corporal (PCS5). El analisis discriminante
mostro un error de clasificacion del 42% (de 30%
para Campero € al 53% para Campero f). Las dos
primeras componentes canonicas explicaron 77%
de la variancia. La 1?* discriminé a Campero INTA y
Campero € (grasa abdominal < 2,5%) del resto (> 3
%). La 2% discriminé a Campero ¢ y @ (menor peso
corporal asintético y mayor longitud asintodtica de la
cafia) de Campero oy . Se concluye que si bien por
su velocidad de crecimiento todas las combinaciones
ensayadas cumplen con las exigencias del protocolo
de producciéon de pollos camperos, indicando que
las cinco sintéticas maternas evaluadas son aptas
para la produccion de este tipo de aves para carne,
sus progenies presentan particularidades que las
diferencian.
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EXPRESION GENETICA DEL CITOCROMO
P450 3A28 Y DE LA GLICOPROTEINA P EN
EL HIGADO Y EN LA MUCOSA INTESTINAL

DE OVINOS

Maté L, M Ballent, A Lifschitz, C Lanusse, G Virke. Laboratorio
de Farmacologia, Centro de Investigacion Veterinaria de Tandil
(CIVETAN), CONICET, Facultad de Ciencias Veterinarias,
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Las enzimas del sistema citocromo P450 (CYP) y
las proteinas transportadoras como la glicoproteina P
(gp-P), limitan la absorcion y facilitan la eliminacion
de xenobidticos. La dexametasona (DEX) es
utilizada para estudiar diferentes mecanismos
de expresion de genes que codifican proteinas
involucradas en la excrecion de xenobioticos. El
objetivo del presente trabajo fue estudiar el efecto
de la administracion de DEX (7 dias, 3 mg/kg/dia)
sobre la expresion genética de CYP3A28 y de la gp-P
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en el higado y en el intestino de ovinos. El nivel de
expresion genética se determind por PCR en tiempo
real. Se prepararon microsomas para cuantificar las
actividades metabdlicas y el contenido de proteina
se determind por inmunoblotting. El tratamiento con
DEX causé a nivel hepatico un incremento de los
niveles de expresion del ARNm (2,67 veces, p<0,01)
de CYP3A28, y aument06 la expresion de la proteina
(1,34 veces, p<0,05) y su actividad metabolica
(+210%, p<0,01). A nivel intestinal no se observo
un efecto marcado sobre la expresion genética
de la CYP3A28 luego de la administracion del
glucocorticoide. Se observo un aumento (2,1 veces,
p<0,001) en la expresion del factor de transcripcion
receptor X del acido retinoico (RXR). El tratamiento
con DEX no produjo cambios significativos en los
niveles de expresion ni en la actividad de la gp-P
a nivel intestinal. Estos resultados constituyen un
aporte al conocimiento de los factores que pueden
afectar la expresion y la actividad de las enzimas y
proteinas de transporte celular que participan en la
eliminacion de xenobidticos.
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A NUCLEUS HERD FOR THE GENETIC
IMPROVEMENT OF DAIRY CATTLE
OF COOPERATIVE ARGENTINE DAIRY

FARMERS

Roberto Gagliardi RG', NLV Nicolas Lopez-Villalobos>.
!Cooperativa Tambera Nueva Alpina Ltda., Santiago del Estero,
Argentina, *Institute of Veterinary, Animal and Biomedical
Sciences, Massey University, Palmerston North, New Zealand.
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A group of cooperative dairy farmers from the
North of Argentina started a breeding program
for the genetic improvement of their dairy cattle
in 2003. The breeding goal was to improve the
genetic ability of the cow to convert dry matter
into farm profit. A system of genetic evaluation
was implemented to produce estimated breeding
values for lactation yields of milk, fat, protein, cow
live weight and days open. The selection scheme
was based on the selection of the best cows ranked
on an economic selection called MEGEL (Merito
Genetico Economico Lechero) which is calculated
as MEGEL = Ar$0.081xEBV .+ Ar§1.238xEBV
+ Ar$1.950xEBV . — Ar$0.048xEBV, .. -
Ar$0.105xEVB daysopen MIEGEL is an estimate of
a cow’s genetic merit for farm profit per 1 ton of
DM. In 2012 a nucleus herd was implemented with
70 cows selected based on MEGEL. The nucleus
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