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F) ¢Quién es quién? El desafio de delimitar especies que ponen en
peligro la salud y el ambiente
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¢JQuien es quien? es un juego de la infancia donde cada jugador elige una carta de un personaje y, mediante
preguntas de si 0 no, el otro jugador intenta averiguar el personaje. El taxdnomo hace algo similar: busca caracteris-
ticas propias de cada especie que le permiten identificar y delimitar a las especies. Sin embargo, los limites entre las
especies no siempre son faciles de establecery, a menudo, los nombres de las especies cambian segun el criterio
del taxonomo. El desafio de establecer limites claros entre las especies es cada vez mas reconocido por la comu-
nidad cientifica, no solo para producir inventarios precisos de especies, sino, para poder responder preguntas sobre
biologia evolutiva, ecologia, biologia de la conservacion o biogeografia. Los limites imprecisos entre especies o las
estimaciones inexactas de diversidad pueden llevarnos a dar respuestas sesgadas a esas preguntas. Cuando los
grupos de organismos son muy diversos o taxonomicamente conflictivos es esencial aplicar un enfoque integrador
que combine diversas herramientas para delimitar a las especies (Pante et al., 2015). Es por eso que la diversidad
biologica necesita ser estudiada desde perspectivas multiples y complementarias que requieren la colaboracion de
morfologos, biologos moleculares, biogeografos y modeladores.

La delimitacion robusta de especies tambien tiene implicaciones directas en la sociedad. Por ejemplo, la
identificacion incorrecta de especies morfologicamente similares que son invasoras o que transmiten enfermedades
infecciosas, puede traer consecuencias negativas para los ecosistemas vy la salud. Las especies morfologicamente
similares pueden exhibir grandes diferencias en la capacidad invasora y en el impacto en los ecosistemas. En tales
situaciones, se requiere una delimitacion precisa de las especies para rastrear las invasiones y prevenir o mitigar los
danos. Tambien, hay especies que son morfologicamente similares pero que exhiben diferencias en la transmision
de enfermedades. Por eso, es esencial una identificacion precisa en cada region para un control eficaz de vectores
y enfermedades infecciosas.

Un caso particular que engloba estas dos problematicas es el de las especies de caracol del genero Galba,
que son morfologicamente similares y que han invadido habitats de agua dulce en todos los continentes (excepto la
Antartida). Ademas, difieren en la susceptibilidad al parasito que transmite la fasciolosis, una enfermedad infecciosa
que afecta a humanos, a la vida silvestre y al ganado (Vazquez et al.., 2018). Por eso, una delimitacion precisa de estas
especies de caracoles es fundamental para un control eficaz de la fasciolosis. Sin embargo, hace mas de un siglo
que los taxonomos que estudian este genero disienten en el numero de especies que lo constituyen, pudiendo ser
solo cuatro o tanto como 30 especies de Galba. Este desacuerdo se debe a que la morfologia (la unica herramienta
utilizada hasta hace poco) es muy plastica, y por ende, imprecisa, ya que varia en funcion del habitat donde viva el
organismo (Figura 1). Esto hace que la identificacion y denominacion de las especies sea extremadamente subjetiva.

En un estudio reciente logramos poner un poco de orden al caos taxonomico que muestra el genero Galba
(Alda, et al., 2021). Analizamos la morfologia de la concha y de los organos internos y aplicamos marcadores mole-
culares en caracoles recolectados, durante dos décadas, en diferentes ecosistemas del continente americano. Con
estos datos, redefinimos los limites de las especies de Galba aplicando reconstrucciones filogeneticas bayesianas.
Como resultado, identificamos claramente cuatro especies. Ademas, identificamos un gran complejo de especies
que podria tratarse de una, de dos o de tres especies de Galba o de una sola especie muy diversa que esta distri-
buida a lo largo de todo el continente americano. Este trabajo destaca la necesidad de delimitar especies combi-
nando un enfoque integrador con muestreos que contemplen toda el area de distribucion de las especies con el
objetivo de abarcar su diversidad genética y morfologica. En ese estudio enfatizamos que todo programa politico o
de investigacion que busque proteger la biodiversidad y prevenir la transmision de enfermedades infecciosas debe
comenzar con una correcta identificacion de las especies.
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