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CONFERENCIA. Sociedad Argentina de Genética
DESARROLLO DE NUEVAS HERRAMIENTAS GENÓMICAS PARA ZANAHORIA Y SU IMPACTO EN LA 
INVESTIGACIÓN Y EL MEJORAMIENTO 
Cavagnaro P.1. 1CONICET- INTA EEA La Consulta, Fac. Cs. Agrarias, UNCuyo, Argentina. cavagnaro.pablo@inta.gob.ar

En la última década se han desarrollado herramientas moleculares y genómicas para asistir la investigación 
y el mejoramiento en zanahoria y especies relacionadas. Inicialmente, el desarrollo de librerías génicas (EST) 
y genómicas (BAC) permitió el anclaje de mapas genéticos de zanahoria a sus respectivos cromosomas, el 
desarrollo de cariotipos basados en hibridación in situ fluorescente (FISH), mapas citogenéticos comparativos 
entre especies de Apiaceae, y el desarrollo de grandes cantidades de marcadores moleculares SSRs y SNPs. La 
inclusión de estos marcadores basados en secuencias en diversos mapas de ligamiento (puntos de anclaje) 
construidos en diferentes acervos genéticos de zanahoria permitió abordar estudios de mapeo comparativo 
y la integración de los principales mapas que contenían caracteres de herencia simple y QTL de importancia 
agronómica, nutricional y económica. El desarrollo de plataformas de secuenciación masiva (Next Generation 
Sequencing), sumado a los recursos anteriores, facilitó la secuenciación y ensamblado de los genomas 
nuclear, plastídico y mitocondrial de zanahoria, revelando particularidades evolutivas y estructurales de los 
mismos. Desde su publicación en el 2016, la secuencia del genoma ha facilitado y acelerado la identificación 
de genes candidatos para caracteres claves, incluidos genes que controlan carotenogénesis y pigmentación 
con antocianos, caracteres asociados al sabor, y resistencia a estreses bióticos y abióticos. Se espera un gran 
impacto de estas nuevas herramientas en los programas de mejoramiento de zanahoria.
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A UNIQUE INSECT-FUNGAL INTERACTION LEADS TO POKKA BOHENG DISEASE IN SUGARCANE
Silva-Filho M.1, F.P. Franco1, D.Z. Gallán1, F.G. Gonçalves1, A.P. Favaris1, W.S. Leal2, D.S. Moura1, J.M.S. Bento1. 1Universidade de São 
Paulo; 2University of California, Davis. mdcsilva@usp.br

Colonization of sugarcane stalk by opportunistic fungi, such as Fusarium verticillioides, usually occurs in 
association with Diatraea saccharalis (Lepidoptera: Crambidae) caterpillars attack. It has long been assumed 
that F. verticillioides is an opportunistic fungus in sugarcane since it takes advantage of the openings left 
by caterpillars attack to infect the plant. Herein we establish a new role for the insect-fungi association 
in sugarcane. We show that F. verticillioides has a dual effect on D. saccharalis caterpillars: fungal volatile 
emissions promoted a strong attraction to insect larvae and also increased D. saccharalis feeding and weight 
gain in diets supplemented with fungi. We also demonstrate that F. verticillioides is vertically transmitted 
to insect offspring when caterpillars fed on F. verticillioides-colonized diet. Our data alter the current 
understanding of F. verticillioides infection and suggest a synergistic relationship between D. saccharalis and 
F. verticillioides to promote Pokka Boheng Disease in sugarcane.
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