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RESUMEN 499

ANALISIS DE LAS RELACIONES GENETICAS ENTRE LAS ESPECIES
HEXAPLOIDES, H. resinosus Y H. tuberosus, Y ESPECIES DIPLOIDES. (Analysis
of the genetic relationships between the hexaploid species, H. resinosus and H.
tuberosus, and the diploid species) Miranda- Zanetti, J., Soresi, D., Poverene, M. y
Carrera, A., Departamento de Agronomia UNS. CERZOS-CONICET, Argentina.
julietaimz@yahoo.com.ar

Las relaciones entre especies poliploides y diploides de Helianthus han sido poco
estudiadas. Se analizaron 9 especies diploides (2n=2x=34) anuales de la seccion
Helianthus, 2 especies hexaploides (2n=6x=102) perennes de la seccién Atrorubens y
Verbesina encelioides como grupo externo. Se utilizaron 6 iniciadores RAPD, 7 ISSR y
4 microsatélites de cloroplasto (SSRcp). Mediante los programas GenAIlEx6 e Infogen
se calcularon medidas de distancias, Andlisis de Coordenadas Principales (ACP),
agrupamientos y test de correlacion de Mantel. Se obtuvieron 106 marcadores RAPD,
140 ISSR y 34 alelos SSRcp, todos polimérficos. EI ACP y agrupamiento basado en
RAPD e ISSR ubicaron a las hexaploides alejadas del grupo de las diploides. En
ambos casos V. encelioides presentd la mayor divergencia. Las matrices de distancia
RAPD vs ISSR, RAPD vs SSRcp e ISSR vs SSRcp estuvieron correlacionadas con r
de 0,893; 0,366 y 0,347, respectivamente (p < 0.001). Sin embargo el agrupamiento de
las especies anuales fue diferente con RAPD e ISSR. Los SSRcp mostraron una
diferenciacién genética menor entre especies hexaploides y diploides. H. annuus y H.
bolanderi se ubicaron cercanas a las hexaploides que estan siendo evaluadas
mediante GISH. Las diferencias en la filogenia basada en genoma nuclear y de
organela pueden atribuirse a procesos de hibridacion e introgresion frecuentes en la
evolucién de este género.
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