Sociedad de (® © © @SOCIEDAD_BOTANICA_CHILE

Botanica de Chile

y A
. Y - i i

.3
o B \" " i
.‘r"af-::;? NS

X

-

XXIII Reunion anual’

3,4 Y 5DE NOVIEMBRE)2022
~ "Biodiversidad, conservacion'y sociedad”.

@ iy
4'- oy
e

4 :‘-" as- informacién:
WWA .SOCBOTANICA.CL

w
P
T

far e e
bt 3352 Y

3 T

a4

A
ks

Putaendo
Region de Valparaiso

N/ 2 LIBRO DE RESUMENES




Analisis comparativo del genoma cloroplastidial y del cistréon nuclear
ribosomal sugiere precaucion en el uso de marcadores moleculares con

utilidad taxondmica en Alstroemeria (Alstroemeriaceae)
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CM1 & Ruiz-Ponce E1 1Laboratorio de Biosistematica y Taxonomia Vegetal, Departamento de
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Diversos estudios han intentado retratar relaciones filogenéticas en el género Alstroemeria
(Alstroemeriaceae), basados principalmente en el uso de marcadores hipervariables nucleares
(espaciador interno transcrito o ITS) y cloroplastidiales (espaciadores e intrones). Las sefiales
detectadas en los analisis de estos marcadores, aunque son capaces de retratar patrones de
diversificacion en general, tienden a ofrecer una limitada resolucion de relaciones interespecificas
debido a dos razones;, la falta de escrutinio de marcadores hipervariables informativos y a la carencia
de informacién de congruencia en procesos de evolucion molecular. Mediante el uso de secuenciacion
masiva, el presente trabajo apuntd a comparar los patrones de variacion del plastoma y cistron nuclear
ribosomal de seis especies chilenas (A. exserens, A. hookeri subsp. hookeri, A. ligtu subsp. ligtu, A. philippi,
A. pulchra subsp. pulchra y A. violacea) y tres brasilefias-argentinas (A. isabellana, A. monticola y A.
psittacina). Los resultados soportan la existencia de sefial filogenética coherente a lo largo de la
mayoria del ADN cloroplastidial, Io que potenciaria el disefio de barcodes taxondémicos-moleculares.
Los analisis en este set de datos confirman a los linajes del norte de Chile como basales del género,
mostrando una afinidad importante con los plastomas de Bomarea. En el caso del cistron nuclear
ribosomal, la aparicion de sitios de recombinacion, copias paralogas y ausencia de fragmentos del ITS2,
explicarian altos niveles de homoplasia observados, implicando el cese del uso de este marcador con
fines taxondmicos y filogenéticos. Alternativamente, se sugiere privilegiar la buUsqueda de otros
marcadores dentro del genoma nuclear.
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