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ticas citogenéticas de las especies de Cuscuta de
Argentina, se realizó el bandeo cromosómico CMA/
DAPI y FISH de las especies C. parodiana y C.
argentinana del clado “O”. Las mismas presenta-
ron cariotipos simétricos con 2n= 30. El bandeo
CMA/DAPI no mostró acumulación preferencial
de heterocromatina. En ambas especies fue obser-
vado bandas CMA-/DAPI+ que ocupan brazos cor-
tos de la mayoría de los cromosomas y cuatro ban-
das CMA+/DAPI colocalizadas con el ADNr 35S.
Ambas especies mostraron seis sitios de ADNr 5S
y cuatro sitios de ADNr 35S. Los resultados su-
gieren que, a diferencia de su grupo hermano (con
cariotipo bimodal), la heterocromatina de las espe-
cies endémicas de Argentina estaría distribuida de
manera igualitaria, dando lugar al desarrollo de ca-
riotipos simétricos. Además, la abundancia de he-
terocromatina rica en AT indica que la composición
de la fracción repetitiva de las dos especies puedria
ser diferente de las otras especies del subgénero
Grammica.

CARACTERIZACIÓN DEL ADN REPETI-
TIVO EN EL COMPLEJO CESTRUM PARQUI
(SOLANEACEAE, CESTREAE): C. LORENT-
ZIANUM Y C. PARQUI. Characterization of
repetitive DNA in the Cestrum parqui complex
(Solaneaceae, Cestreae): C. lorentzianum and C.
parqui
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Cestreae G. Don (Solanaceae) es una tribu monofi-
lética que incluye los géneros Cestrum, Sessea y
Vestia. Dentro de sus particularidades cariotípicas
se pueden nombrar que 2n= 2x= 16 y que tanto el
tamaño cromosómico como el valor C son los ma-
yores de la familia (>14μm y 17,61 - 24,95pg res-
pectivamente). Cestrum posee un patrón complejo
de ADN altamente repetitivo. Dado a que las rela-
ciones filogenéticas entre los géneros y especies de
la tribu no son claras, reconocer caracteres cario-
típicos como fuentes de variabilidad cobra gran
importancia. Un ejemplo es el caso del complejo C.
parqui (C. parqui y C. lorentzianum) que posee
diferencias morfológicas que no permiten una de-
limitación precisa. El presente trabajo busca apor-

tar información para definir su relación. Para esto
se examinó la composición de ADN repetitivo en
ambas especies mediante secuenciación genómica
de baja cobertura, análisis bioinformático (Repea-
tExplorer2/Elixir.cerit, para una abundancia de
0,01%) e hibridación in situ fluorescente (FISH).
Observamos la presencia de aproximadamente un
66% de ADN repetitivo, siendo 31% del total per-
tenecientes a las familias LTR-Ty1/gypsy y LTR-
Ty1/copia. Se encontraron 15 tipos de ADN satélite
(~2%), de los cuales 5 son compartidos, 6 exclusi-
vos de C. lorentzianum y 4 de C. parqui. Sus mo-
nómeros varían entre 39 y 3209. Nuestros resulta-
dos confirman además la existencia diferencias ca-
riotípicas entre ambas especies con base en la dis-
tribución de ADN repetitivo.

ANÁLISIS GENÉTICOS DEL MISTERIOSO
CLON DE LOBIVIA SILVESTRII (CACTA-
CEAE). Genetic analysis of the mysterious clone
of Lobivia silvestrii (Cactaceae)

Nitzlnader, G.1, Montenegro, G.1, Las Peñas,
M. L.1, Kiesling, R., Bauk, K.1
1Instituto Multidisciplinario de Biología Vegetal (IMBIV), UNC-CONI-
CET, Córdoba, Argentina. 2Instituto Argentino de las Zonas Áridas
(IADIZA-CONICET) Casilla de Correo 507 (5500) Mendoza, Argen-
tina. lauralp@imbiv.unc.edu.ar

Lobivia silvestrii (Speg.) G.D. Rowley es común-
mente encontrada en cultivos de cactus, se propaga
vegetativamente para su venta y muestra autoin-
compatibilidad funcional, por la inhibición estilar
del crecimiento del tubo polínico. Esta especie po-
dría tener su origen en el sureste de Salta. Nuestra
hipótesis es que todas las plantas de L. silvestrii de
cultivo derivarían de la propagación vegetativa de
un único clon por lo que todos los datos genéticos
serian iguales. En este estudio, se analizaron indi-
viduos de cultivo de diferentes ciudades de Argen-
tina, con el objetivo de caracterizarlos citogenéti-
camente y descifrar si estos provienen de un clon o
varios. Se utilizaron técnicas de citogenética clásica
y molecular. Todos los individuos de L. silvestrii
analizados resultaron diploides con 2n=2x=22, y
sus cariotipos simétricos (11 m). Presentaron he-
terocromatina constitutiva asociada a regiones or-
ganizadoras nucleolares (NORs). En todos los in-
dividuos se observó que el patrón de distribución
de los genes ribosómicos 18-5,8-26S se encuentra
asociado con las bandas CMA+/DAPI- /NORS y un
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