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BP036

Caracteristicas unicas de los subteldmeros de Toxoplasma gondii.

Contreras S*, Ocampo J?, Rivera M?, Cristaldi C!, Kamenetzky L3, Clemente M?, Vanagas
L!, Angel S?
1INTECH, Chascomus, Argentina. 2INGEBI, CABA, Argentina. 3B3, FBMC, UBA, CABA, Argentina

Resumen

Los subtélomeros (ST) son regiones cromosdmicas que separan los teldmeros de la eucromatina
y desempefian varias funciones bioldgicas. En este estudio se identificaron y caracterizaron los
ST de los 13 cromosomas de Toxoplasma gondii. Estos se definieron en los extremos
cromosomicos en funcidn de una baja densidad génica, enriquecimiento de H2A.X, H3K9me3 y
H3.3 yla presencia de ADN satélital (mayoritariamente sat350), con longitudes desde 7,8 a 232,4
Kpb. La cromatina subtelomérica presentdé marcadores H2A.Z/H2B.Z/H3K4me3 en los
promotores activos, pero también se detectaron picos de H3K4me3 en los telémeros. En los
promotores inactivos se observd un enriquecimiento de H3.3/H2A.X/H3K9me3. Se detectd
IncARN TERRA en el brazo izquierdo del telémero VlIb. Se identificaron 13 genes funcionales
anotados y 57 con funcién desconocida, ambos casos como genes de copia Unica con evidencias
de transcripcion de 92,3 y 42,1 respectivamente. Los ST también se encontraron asociados a las
familias multigénicas FamB y FamC. Se detectaron ortdélogos en Neospora caninum vy
Hammondia hammondi, aunque en T. gondii hubo una expansion genética, en el caso de FamC
asociada a un fragmento de ADN de 15 Kpb. FamB y FamC presentan una estructura génica
similar (2 exones), codificarian proteinas integrales de membrana con regiones conservadas y
variables y en algunos casos con motivos repetidos. Todos los genes FamC mostraron evidencia
de transcripcion por RT-PCR. La proteina rTgC8 (FamC) se detectd en el lisado de T. gondii como
una banda de 49 KDa con localizacidn en |la region apical. rTgC8 y rTgCé6 reaccionaron débilmente
con sueros de ratones y de individuos infectados. En conclusidn, se identificd y caracterizo la
estructura, cromatina, expresion génica y de IncRNA de los ST de T. gondii y la existencia de dos
familias multigénicas que remiten a lo observado en Plasmodium o Trypanosoma. Sin embargo,
el rol de las proteinas FamB y FamC de T. gondii requieren futuros estudios.

Tipo de Presentacion

Poster.

RMU Vol.18 Numero Especial (2022) ISSN 1669-8991

110



	2 - Biología Parasitaria
	Estudio de la metilación de la histona H3 y de la función de Histona metil-transferasa 2 en el parásito Giardia lamblia.
	BP036

	Características únicas de los subtelómeros de Toxoplasma gondii.
	Resumen
	Tipo de Presentación



