




y comunes depositados en los principales herbarios,
y se realizaron viajes de colección por Argentina,
Chile y Uruguay. Se describieron dos especies nue-
vas para la ciencia y se registró por primera vez la
presencia de otras dos especies en territorio argen-
tino, lo que arrojó un total de 16 especies para la
Flora Argentina. Para cada especie se realizó una
descripción morfológica, incorporando nuevos ca-
racteres con valor taxonómico para su identifica-
ción, y se caracterizó su hábitat. Se elaboró una
clave dicotómica para distinguir las especies del
género y se confeccionaron mapas de distribución
geográfica. Se realizaron ilustraciones generales
sobre los aspectos morfológicos para aquellas es-
pecies que carecían de ellas.

ACTUALIZACIÓN TAXONÓMICA DE LAS
AMARANTHACEAE S.L. EN LA ARGEN-
TINA (SUBFAMILIAS BETOIDEAE, CHENO-
PODIOIDEAE Y SALICORNIOIDEAE). Taxo-
nomic update of the Amaranthaceae s.l. in Ar-
gentina (subfamilies Betoideae, Chenopodioideae,
and Salicornioideae)
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Estudios moleculares recientes demostraron altos
niveles de discordancia en la columna vertebral de
las Amaranthaceae s.l. en distintos árboles de
genes, y este conflicto resulta principalmente por
la diversificación antigua y rápida del linaje. Así,
la familia Amaranthaceae es actualmente aceptada
en sentido amplio al incluir a las Chenopodiaceae.
De acuerdo con este nuevo esquema de clasifica-
ción, las Amaranthaceae se organizan en cinco sub-
familias: Amaranthoideae, Betoideae, Chenopo-
dioideae, Polycnemoideae y Salicornioideae. Se
presenta aquí una actualización taxonómica de las
subfamilias Betoideae, Chenopodioideae y Salicor-
nioideae, resultante del estudio de ejemplares de
herbario, observaciones a campo, protólogos y ma-
teriales tipo, en el marco del proyecto Flora Argen-
tina. En la Argentina, Betoideae incluye al género
Beta L., Chenopodioideae agrupa a los géneros
Atriplex L., Blitum L., Chenopodiastrum S. Fuentes,
Uotila & Borsch, Chenopodium L., Dysphania R.
Br., Holmbergia Hicken y Oxybasis Kar. & Kir.; y
finalmente Salicornioideae está representada por
los géneros. Allenrolfea Kunth, Heterostachys

Ung.-Sternb., Salicornia L., Salsola L., Soda
(Dumort.) Fourr., y Suaeda Forssk. ex J.F. Gmel.
Considerando estos géneros, en la Argentina se
hallan representadas 67 especies nativas y 24 espe-
cies introducidas, mayormente confinadas en áreas
xéricas y salitrosas.

¿QUÉ NOS DICE LA FILOGENÓMICA
SOBRE LA HISTORIA EVOLUTIVA DEL
CLADO TETRAPLOIDE ANDINO DE LAS
AMARYLLIDACEAE AMERICANAS (SUB-
FAMILIA AMARYLLIDOIDEAE)? What does
phylogenomics tell us about the evolutionary his-
tory of the Andean tetraploid clade of the American
Amaryllidaceae (subfamily Amaryllidoideae)?  
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El clado tetraploide andino de las Amaryllidaceae
subfam. Amaryllidoideae es uno de los dos princi-
pales grupos monofiléticos de géneros americanos
endémicos. Consta de 18 géneros y ca. 200 espe-
cies. Se realizaron análisis filogenómicos del clado
incluyendo 524 genes nucleares y un plastoma par-
cial. En todos los análisis se recuperó con alto so-
porte la monofilia de las cuatro tribus: Clinantheae,
Eucharideae, Eustephieae e Hymenocallideae. La
datación y los análisis biogeográficos sugieren un
origen en las provincias biogeográficas neotropica-
les de Cauca, Desierto y Puna entre el Oligoceno
medio y el Mioceno temprano, con más dispersio-
nes que vicarianzas en su historia, pero sin extin-
ciones. La ausencia de extinciones se correlacionó
con la falta de cambios en la tasa de diversificación
dentro del clado. Perú pudo haber sido el centro de
origen de todo el complejo.  Las divergencias den-
tro de la región andina pueden estar asociadas a
dos factores combinados: la poliploidía, que con-
tribuyó a la resiliencia genética del clado andino, y
el aislamiento geográfico generado por la compleja
historia geológica de los Andes. Además, el desa-
rrollo canalizado ha resultado en series de transfor-
maciones morfológicas paralelas dentro de las cua-
tro tribus engendradas por cambios en los poliniza-
dores. Lamentablemente, el estado taxonómico y
de conservación de los miembros del clado andino
va en detrimento de nuestra comprensión de su fi-
logenia. 
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