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RESUMEN. A finales de diciembre de 2019 emergió una neumonía inusual en humanos en Wuhan, China, la cual es 
causada por un coronavirus (CoV) denominado SARS-CoV-2. Las infecciones por coronavirus son frecuentes en animales 
y humanos, siendo algunas cepas zoonóticas. Tanto los félidos domésticos (Felis silvestris catus) como los silvestres 
parecen ser altamente susceptibles a la infección por SARS-CoV-2, y transmiten la infección a otros félidos.  En estas 
especies, el virus se replica principalmente en las vías respiratorias superiores. La transmisión respiratoria estaría 
mediada por microgotas o aerosoles, y está vinculada principalmente a contactos estrechos entre animales y humanos 
en ambientes cerrados o confinados. Los félidos desarrollan títulos de anticuerpos neutralizantes y son resistentes a la 
reinfección. Pese a la potencial transmisión inicial en Wuhan, hasta la fecha no hay evidencia sólida de trasmisión 
natural de animales a humanos, a excepción de lo observado en visones. Se recomienda mantener en el interior de las 
viviendas a los animales cuyos propietarios están infectados por el virus de la COVID-19, así como también a los 
animales con infección presunta o confirmada por SARS-CoV-2. 

RESUMEN. Role of felids in the COVID-19 pandemic. In late december 2019, an unusual pneumonia emerged in humans in Wuhan, 
China, which is caused by a coronavirus (CoV) called SARS-CoV-2. Coronavirus infections are common in animals and humans, being 
some strains zoonotic. Both domestic (Felis silvestris catus) and wild felids appear to be highly susceptible to SARS-CoV-2 infection, 
transmitting the infection to other felids. In these species, virus replicates mainly in the upper respiratory tract. Respiratory 
transmission can be mediated by microdroplets or aerosols, and is mainly linked to close contacts between animals and humans in 
closed or confined environments. Felids develop titers of neutralizing antibodies and are resistant to reinfection. Despite the potential 
initial transmission in Wuhan, to date there is no solid evidence of natural transmission from animal to humans, except for minks. It is 
recommended that animals whose owners are infected with COVID-19 -as well as animals with suspected or confirmed SARS-CoV-2 
infection- be kept indoors. 
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A finales de diciembre de 2019, una neumonía inusual 
emergió en humanos en Wuhan, China, y se propagó 
rápidamente a nivel internacional, lo que planteó 
preocupaciones de salud pública mundial. La Organiza-
ción Mundial de la Salud (OMS) propuso el nombre de 
la enfermedad como COVID-19 (Acrónimo proveniente 
del inglés coronavirus disease 2019, “enfermedad por 

coronavirus de 2019”), la cual es causada por un virus 
ARN envuelto monocatenario de sentido positivo perte-
neciente al género beta coronavirus denominado SARS-
CoV-2 (del inglés severe acute respiratory syndrome 
coronavirus 2), nombrado así por el Comité Interna-
cional para la Taxonomía de Virus (2020). Se denominan 
coronavirus por su característica “corona” de proteínas 
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espiculares alrededor de una envoltura lipídica. Las 
infecciones por coronavirus son frecuentes en animales 
y humanos, siendo algunas cepas zoonóticas, es decir, 
que pueden transmitirse entre los animales y los 
humanos (Organización Internacional de Epizootias - 
OIE). En contraste con la mayoría de las especies, los 
humanos se mueven globalmente y regularmente en-
tran en contacto con animales domésticos y silvestres. 
Por lo tanto, cuando un nuevo virus se propaga a través 
de las poblaciones humanas existe un riesgo incidental 
de exposición a especies no humanas potencialmente 
susceptibles. Este escenario se ha hecho evidente con la 
pandemia de SARS-CoV-2, la cual se mantiene principal-
mente a través de la transmisión del virus de humano a 
humano (Guarner, 2020). La información disponible 
actualmente sugiere un origen animal para dicho virus. 
Los datos de secuencia genética muestran que el 
pariente conocido más cercano del SARS-CoV-2 es un 
coronavirus que circula en poblaciones de murciélagos 
del género Rhinolophus (conocidos como murciélagos 
de herradura) (Zhou et al., 2020). No obstante, hasta el 
momento, no se dispone de suficiente evidencia cien-
tífica para identificar el origen del SARS-CoV-2 o explicar 
la vía de transmisión original a los humanos, que podría 
haber implicado un hospedador intermedio. La zoonosis 
inversa se ha reportado repetidamente en caninos y 
felinos domésticos (Felis silvestris catus) de hogares 
donde residen pacientes de COVID-19. Considerando 
que hasta el 50% de los hogares en todo el mundo 
están habitados por estos animales de compañía, es 
razonable suponer que surjan cadenas de transmisión 
similares a través de los seres humanos y sus mascotas 
(Banerjee et al., 2021; Hedman et al., 2021).  

La transmisión antroponótica es la vía principal para la 
infección causada por el SARS-CoV-2 en pocos animales 
de compañía y de zoológico. No hay evidencia sólida de 
transmisión natural de animal a humano, a excepción 
del visón (en las granjas de visones) (Hossain et al., 
2021; Hosie et al., 2021). Las infecciones naturales y 
experimentales han demostrado que varias especies 
animales son susceptibles al SARS-CoV-2 en todo el 
mundo, incluidos primates no humanos, felinos y cani-
nos domésticos , mapaches, murciélagos, pangolines, 
felinos salvajes, mustélidos, roedores y lagomorfos 
(Hobbs y Reid 2020; Oreshkova et al., 2020; Sit et 
al., 2020; Tiwari et al., 2020; Mallapaty, 2020; Shi et 
al., 2020;  OIE, 2021a; Jo et al., 2021; Hossain et al., 
2021). En Argentina se reportaron casos positivos en 
felinos y caninos domésticos, como también en un 
Puma (Puma concolor) (OIE 2021a; Bravi et al., 2021). 
Sin embargo, el número real de especies animales sus-
ceptibles a este virus podría estar siendo subestimado 
(Maurim et al., 2021). 

El SARS-CoV-2 puede transmitirse a los animales por 
contacto directo, o indirecto a través de superficies o 
excreciones contaminadas (Sarkar y Guha, 2020). Esta 
transmisión está vinculada principalmente a contactos 
estrechos entre animales y humanos en ambientes 
cerrados o confinados (Maurim et al., 2021). Es por ello 

que la transmisión se ha informado principalmente en 
relación con felinos y caninos domésticos, aunque 
también se informó un caso de transmisión de un ser 
humano a un hurón doméstico (Maurim et al., 2021). 
Para felinos y hurones la trasmisión respiratoria podría 
ser medida por microgotas o aerosoles eliminados por 
esta vía. Por otro lado, existen reportes de animales no 
domésticos -principalmente felinos como leones, tigres, 
pumas y leopardos de las nieves- en estado de cau-
tiverio en parques y zoológicos que han sido infectados 
por miembros del personal que se encargan de su 
cuidado (McAloose et al., 2020). 

Entre los animales de compañía, los felinos han recibido 
una gran atención de los estudios destinados a detectar 
el virus del SARS-CoV-2 en animales, debido al estrecho 
contacto con los humanos. Desde el primer informe en 
Bélgica en marzo de 2020 se han realizado numerosos 
reportes sobre esta especie (OIE, 2021a). Numerosos 
estudios han demostrado que tanto felinos domésticos 
como silvestres parecen ser altamente susceptibles a la 
infección por SARS-CoV-2, y transmiten fácilmente el 
virus a otros felinos (Bosco-Lauth et al., 2020; McAloose 
et al., 2020, Banerjee et al., 2021; Hedman et al., 2021). 
En Países Bajos se reportó la transmisión de SARS-CoV-2 
de visones de granja a felinos domésticos, con una 
probabilidad de infección del 12% (van Aart et al., 
2021). Se ha sugerido que la barrera de especies de 
SARS-CoV-2 podría ser débil ya que los felinos poseen la 
enzima convertidora de angiotensina 2 (ACE2), utilizada 
por el virus como receptor y ruta de entrada, con una 
alta identidad de secuencia de aminoácidos con la ACE2 
humana (Wan et al., 2020). Los felinos domésticos 
infectados experimentalmente con SARS-CoV-2 pueden 
replicar y transmitir eficazmente el virus a otros felinos 
alojados en jaulas adyacentes, lo que sugiere trans-
misión respiratoria (Halfmann et al., 2020). En estas 
especies, el virus se replica principalmente en las vías 
respiratorias superiores. Los felinos jóvenes en compa-
ración con los adultos presentan cuadros más graves 
(Shi et al., 2020). Sin embargo, se desconocen aún los 
patrones de transmisión viral en condiciones naturales 
en hogares. Tampoco se hallaron reportes de casos de 
transmisión del virus desde félidos a otras especies 
animales no humanas. 

Los informes de casos de félidos domésticos que viven 
en el mismo hogar con pacientes de COVID‐19 en 
Europa, Asia, América del Norte y América del Sur 
revelaron que estos animales pueden estar infectados 
con SARS‐CoV‐2, con cuadros que van desde asinto-
máticos, signos o síntomas inespecíficos como letargia o 
anorexia de corta duración y hasta enfermedades 
respiratorias graves como los reportados por Sailleau et 
al., (2020), Segales et al. (2020), Zhao et al. (2020). No 
obstante, lo más frecuentemente observado en caninos 
y felinos domésticos han sido signos clínicos que fueron 
moderados a inexistentes. Los animales respondieron 
generando anticuerpos y las cargas virales disminu-
yeron a cero en pocos días o semanas (Wildlife 
Conservaton Society 2020; Chiba et al., 2021). El SARS-
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CoV-2 se replicó eficazmente en las vías respiratorias 
superiores en felinos domésticos, y el virus se aisló de 
los pulmones dentro de los 6 días posteriores a la 
infección. Sin embargo, la examinación histopatológica 
demostró secuelas crónicas del pulmón, incluso un mes 
después del aislamiento viral. Después de la infección 
inicial con SARS-CoV-2, los felinos domésticos fueron 
resistentes a la reinfección, sin replicación del virus en 
los órganos respiratorios y sin daño pulmonar adicional 
(Chiba et al., 2021). 

Como métodos de diagnóstico complementario tanto 
en félidos domésticos como salvajes se han realizado 
radiografías y ecografías, de tórax y abdominales. 
También se tomaron muestras mediante hisopados 
nasales, hisopados orofaríngeos, lavados traqueales, y 
de muestras fecales en busca de ácido ribonucléico 
(ARN) viral mediante PCR (del inglés Polimerase chain 
reaction) (McAloose at al., 2020) y evaluación de la 
respuesta inmunitaria a través de detección de anti-
cuerpos anti-SARS-CoV-2 de inmunoglobulina (IgG) del 
dominio de unión al receptor (RBD) y actividad neutra-
lizante en un ensayo de neutralización de virus sustituto 
(Klaus et al., 2021). Los hallazgos presentados en Neira 
y col., 2021 indican que los felinos domésticos aparen-
temente tienen patrones de excreción diferentes y más 
cortos para el ARN del SARS-CoV-2 en comparación con 
los humanos. 

Es importante tener en cuenta que tanto los félidos 
como los hurones son hospedadores conocidos de los 
virus de la influenza humana (y aviar), pero no se 
consideran un riesgo significativo de infecciones hu-
manas (Stout et al., 2020). Teniendo en cuenta que el 
número de infecciones humanas ha llegado a millones, 
y en comparación, solo “un puñado” de animales han 
dado positivo por PCR, parece poco probable al día de 
hoy que las mascotas domésticas sean una fuente 
significativa de infección o estén en riesgo de desa-
rrollar enfermedades graves. Es importante destacar 
que los felinos domésticos infectados eliminan el virus 
durante no más de 5 días después de la exposición, lo 
que sugiere que, si se exponen a seres humanos 
infectados, desarrollarán y eliminarán la infección 
rápidamente (Bosco-Lauth et al., 2020). La OIE publicó 
recientemente una ficha técnica sobre la infección por 
SARS-CoV-2 en animales que enfatiza la alta suscep-
tibilidad al SARS-CoV-2 de félidos domésticos y salvajes 
(tigres, leones, leopardos y pumas), y de otras especies 
como venado cola blanca, hámsteres sirios dorados, 
murciélagos frugívoros egipcios, gorilas, titíes y 
macacos. La OIE recomienda que las personas infec-
tadas con el SARS-CoV-2 (o las personas que se 
sospecha que están infectadas con este virus) restrinjan 
el contacto con animales mamíferos, incluidas las 
mascotas (OIE 2021b). Son necesarios más estudios 
sobre la susceptibilidad de las especies de vida silvestre 
y el potencial de establecimiento de infección en 
poblaciones de felinos domésticos para poder iden-
tificar factores de riesgo, estrategias de mitigación y 
prevención para el establecimiento de infecciones de 

reservorio en felinos ferales o asilvestrados u otros 
animales salvajes (Bosco-Lauth et al., 2020). 

Hasta la fecha, no existen estudios que verifiquen que 
los animales de compañía desempeñen un papel 
epidemiológico en la propagación de las infecciones 
humanas por SARS-CoV-2. Se recomienda mantener en 
el interior de las viviendas a los animales cuyos pro-
pietarios están infectados por el virus de la COVID-19 
en conformidad con las recomendaciones similares de 
confinamiento que se aplican a las personas en el país o 
área que corresponda. Asimismo, los animales con 
infección presunta o confirmada por SARS-CoV-2 deben 
permanecer separados de otros animales y humanos. 
Como recomendación general alentamos a las prácticas 
de higiene en el manejo y cuidado de los animales que 
incluyen lavarse las manos antes y después del contacto 
directo con ellos o con sus elementos de alimentación o 
recreación. No hay justificación para que se tomen 
medidas que puedan comprometer el bienestar de los 
animales de compañía. Por último, es importante 
resaltar que, si bien los félidos poseen capacidad de 
infectarse, no son importantes diseminadores del virus 
hacia los humanos. Es de vital significancia que los 
propietarios de mascotas felinas, así como también los 
médicos veterinarios y quienes crían o cuidan félidos 
salvajes en cautiverio, consideren las medidas epide-
miológicas recomendadas para evitar la propagación de 
la infección entre pares de dicha especie, y así evitar 
posibles secuelas respiratorias que puedan afectar el 
bienestar de estos animales a futuro. 
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