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0092 - RESPUESTA INMUNOMETABOLICA EN ADULTOS MAYORES CON INFECCION DEL
TRACTO URINARIO FRENTE A FACTORES DE VIRULENCIA ASOCIADOS A SEPSIS
EN ESCHERICHIA COLI

GONZALES RODRIGUEZ, Arturo Octavio ' | BARRON PASTOR, Heli Jaime? | GUTIERREZ VILLAFUERTE,
Cesar Arturo® | LLIMPE MITMA, Yesica®| HUERTA CANALES, Doris Virginia® | INFANTE VARILLA, Stefany
Fiorella® | WONG CHERO, Paolo’

CATEDRA DE BIOQUIMICA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD DE PIURA. LIMA !; CATEDRA DE
BIOQUIMICA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD NACIONAL MAYOR DE SAN MARCOS. LIMA 2
CATEDRA DE EPIDEMIOLOGIA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD DE PIURA. LIMA 3; CATEDRA DE
BIOQUIMICA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD NACIONAL MAYOR DE SAN MARCOS. LIMA %
CATEDRA DE BIOQUIMICA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD NACIONAL MAYOR DE SAN MARCOS.
LIMA 5; CATEDRA DE MICROBIOLOGIA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD DE PIURA. LIMA §;
CATEDRA DE BIOQUIMICA. FACULTAD DE MEDICINA. UNIVERSIDAD DE PIURA. LIMA 7

Introduccioén y Objetivos: Las ITU son la segunda infeccidon mas frecuente en poblacién adulta mayor (PAM)
institucionalizada, siendo Escherichia coli el principal agente causal. La probabilidad de desarrollar
complicaciones clinicas como consecuencia de estas infecciones en PAM es mayor en comparacion con la
poblacion geriatrica no institucionalizada. Estas complicaciones pueden llevar con mas frecuencia a pielonefritis,
bacteriemia y muerte. La respuesta inmunometabdlica en los adultos mayores es vital para controlar las
infecciones del tracto urinario y evitar un estadio de sepsis. La alta adaptabilidad genética de las E. coli conlleva
a que expresen factores de virulencia que dificulten su aclaramiento en el tracto urinario. Nuestro estudio buscd
correlacionar la respuesta inmunometabdlica en orina de adultos mayores con infeccion del tracto urinario
por E. coli con la presencia de factores de virulencia asociados a sepsis en E. coli.

Materiales y Métodos: Se incluyeron 24 muestras de orina de adultos mayores con ITU residentes en centros
de reposo gerontoldgicos. Se cuantificd el hierro en orina, el TNF-alfa; y la IL-1 beta; por el método de ELISA
directo, la capacidad antioxidante en la orina por la metodologia de ABTS + y FRAP, finalmente, por PCR se
evaluaron 11 genes de virulencia asociados a sepsis (alfa-hly, chuA, aer, cnfl, sfa, pap GI, pap GII, papa GIII,
nanAy TcpC). Los resultados se analizaron mediante la prueba de Chi-cuadrado con el software Epidat 4.1. Los
valores de p<0,05 se consideraron significativos.

Resultados: En relacion a los genes codificantes de exotoxinas, 8,3% (2/24); 4,16% (1/24) y 0% (0/24)
presentaron el gen alfa-hly, cnfl y TcpC, respectivamente. En los genes asociados al metabolismo del
hierro, chuA estuvo en el 79,17% (19/24), aeren 70,83% (17/24) y iucCen 45,83% (11/24). La Unica
adhesina observada fue pap G-Il en 83,33% (20/24). El 95,83% presentd al gen nanA, asociado al
metabolismo energético. Se observd asociacion entre las E. coli portadoras del gen pap G-II'y la mayor
presencia de hematies en la orina (p = 0,010), lo cual también fue observado con la concentracién de hierro (p
= 0,004). Ademas, se encontrdé una tendencia positiva en los pacientes de presentar una mayor capacidad
antioxidante por el método de ABTS + (p = 0,059) cuando las E. coli eran portadoras del gen pap G-II.

Conclusiones: Concluimos que las E. coli portadoras del gen pap G-II inducen mayor dano tisular que,
posiblemente, favorece la mayor concentracion de hierro en orina, lo cual estimula su crecimiento. Por otro
lado, la tendencia positiva en los pacientes infectados E. coli - pap G-II(+) de tener una mayor capacidad
antioxidante, puede deberse a la deficiencia en la produccion de ROS por parte de los neutréfilos reclutados en
la PAM. Finalmente, la presencia generalizada del gen nanA es importante debido a su alta relevancia en
estadios de sepsis y sugerimos que la ausencia del gen TcpC se debe a una reciente adquisicion evolutiva del
gen en las E. coli.
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Se estudio el efecto del pH, la temperatura, la concentracién de fuente de carbono y energia y la concentracién
de colorante. Luego se validé el proceso a escala de biorreactor tipo tanque agitado con 100 mg I de
colorante, 40 g I'* glucosa, 1,25 g I'* urea, 2,5 g I'* extracto de levadura, 5 g I"'KH,PO4, 0,5 g I'! MgS0,, 0,13 g
I CaCl,y 10 g I'* NaCl. A intervalos regulares se tomaron muestras liquidas para la determinacién del
porcentaje de decoloracion, la curva de crecimiento en funcion a la biomasa generada y, con el sobrenadante
obtenido por centrifugacion 10 minutos a 4000 g, se realiz6 el estudio de la ecotoxicidad sobre semillas
de Lactuca sativa L utilizando el protocolo desarrollado por Sobrero y Ronco (2004). Se utilizé como variable de
estudio el porcentaje de germinacion de las mismas.

Resultados: Se observo que a tiempo inicial, con una dilucion 1/10 del sobrenadante, germinaron tan solo 3
de 20 semillas ensayas, y pasadas las 72 horas de cultivo, con la misma dilucién, germind el 100% de las
semillas ensayadas. Finalmente, a fin de dilucidar la naturaleza de los compuestos de degradacién de los
colorantes, se realizd un cultivo con el medio optimizado suplementado con 300 mg I del colorante. Se
tomaron muestras a intervalos de tiempo regulares cuyos sobrenadantes fueron analizados por espectroscopia
UV-Vis y HPLC - masa. Se observé la desaparicion de el o los picos correspondientes al colorante, y la aparicion
de nuevos picos pertenecientes a los metabolitos de degradacion de los tintes por parte de la levadura
seleccionada.

Conclusiones: Estos resultados permiten suponer que puede desarrollarse un proceso de tratamiento de
efluentes textiles, utilizando la levadura Candida sake 41E, como una alternativa eficiente, econémica y de bajo
impacto ambiental.
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0169 - ESTUDIO DEL POTENCIAL DE UN CONSORCIO DEFINIDO DE ACTINOBACTERIAS
PARA REMEDIAR SISTEMAS LIQUIDOS ADICIONADOS SIMULTANEAMENTE CON
MULTIPLES CONTAMINANTES Y DE SU SOBREVIDA LUEGO DEL TRATAMIENTO

ANTEZANA, Pablo Edmundo! | RULLI, Macarena Maria 2| BENIMELI, Claudia Susana®| COLIN, Veronica
Leticia® | FUENTES, Maria Soledad?

FACULTAD DE BIOQUIMICA Y FARMACIA (UBA), CATEDRA DE ANALITICA INSTRUMENTAL !; PROIMI 2

Introducciéon y Objetivos: La presencia simultdnea de mas de un contaminante, puede causar numerosos
peligros tanto para la salud humana como para el ambiente, por lo cual es necesario encontrar organismos
capaces de remediar sitios co-contaminados. Entre ellos se destacan las actinobacterias, microorganismos
metabdlicamente versatiles, con gran potencial para degradar y/o remover diversos contaminantes, incluyendo
plaguicidas, colorantes e hidrocarburos. Su uso en biorremediacion resulta particularmente prometedor, sobre
todo si son empleadas en consorcios microbianos definidos constituidos por cepas con capacidades degradativas
conocidas que, inoculadas en conjunto, incrementan las rutas metabdlicas disponibles para degradar
contaminantes. En base a lo expuesto, el objetivo del presente trabajo fue evaluar la capacidad de un consorcio
de actinobacterias para crecer en sistemas liquidos contaminados artificialmente con Lindano (gamma-HCH),
Fenantreno (Fn) y Reactivo Negro 5 (RNV), remover dichos contaminantes y sobrevivir frente a las condiciones
ensayadas.

Materiales y Métodos: Para ello, se empled un consorcio microbiano definido (Streptomyces sp. A5, M7,
MC1, Amycolatopsis tucumanensis DSM 45259), seleccionado previamente por su capacidad para crecer y
remover individualmente los compuestos en estudio. Dicho consorcio fue inoculado (2 g L-1) en medio minimo
(MM) estéril, contaminado con una mezcla de Fn (17,8 mg L-1), gamma-HCH (2 mg L-1) y RNV (200 mg L-1) e
incubado durante 6 dias a 30 °C, tomando muestras para realizar determinaciones de crecimiento microbiano
(peso seco), concentracion residual de contaminantes (ECD-GC, HPLC, espectrofotometria) e identificacion
bioquimica (sensibilidad frente a antibiéticos) y molecular (RAPD-PCR) de las actinobacterias inoculadas.

Resultados: Al evaluar la capacidad del consorcio microbiano para crecer en MM contaminado
simultdéneamente con gamma-HCH, Fn y RNV, no se detectaron diferencias significativas entre los valores de
biomasa alcanzados por el mismo al final del ensayo, en presencia (1,19 + 0,16 g L-1) y ausencia (1,15 + 0,25
g L-1) de la mezcla estudiada, sin embargo, se vio afectada su velocidad especifica de crecimiento, la cual
disminuyd en presencia de la mezcla. Con respecto a la remocion de los contaminantes por parte del consorcio,
se detectaron valores correspondientes a 36,7%, 59,0% y 18,0% de remocion para Fn, gamma-HCH y RNV,
respectivamente. Finalmente, al realizar la identificacion bioquimica y molecular de los microorganismos
presentes en los sistemas contaminados e inoculados, se detectaron al final del ensayo, las cuatro
actinobacterias pertenecientes al consorcio estudiado.

Conclusiones: Los resultados obtenidos en el presente trabajo permiten proponer al consorcio de
actinobacterias evaluado como una herramienta promisoria para biorremediar sistemas liquidos co-
contaminados.
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