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iBienvenidos a Mar del Plata!

Como en ediciones anteriores, el TREFEMAC tiene por objetivo estrechar vinculos de colaboracion y
favorecer el intercambio de ideas entre investigadores formados y estudiantes de postgrado, de Argentina
y paises vecinos, en temas de mecanica estadistica y materia condensada.

En esta edicién, el congreso se lleva a cabo en la ciudad de Mar del Plata del 9 al 11 de Mayo de
2018. Ademés, como ya es costumbre desde hace unos anos, un curso de posgrado se desarrolla durante
la semana previa al congreso.

Queremos agradecer a las instituciones que auspician este encuentro como asi también a la UCAECE
por permitirnos utilizar la infraestructura de su Sede Mar del Plata para la realizacion del congreso.
Finalmente, queremos agradecer a aquellos que, con esfuerzo, nos han apoyado en las gestiones que hubo
que realizar para conseguir financiamiento.

Les deseamos una agradable y fructifera estadia en Mar del Plata.

El Comité Organizador




XVI TREFEMAC

Agradecimientos

NNNNNNNNNNNNNNNN A
CIENTIFICA Y TECNOLOGICA

A
y
(

UNIVERSIDAD NACIONAL

CONICET DE MAR DEL PLATA

UNIVERSIDAD NACIONAL UNIVERSIDAD NACIONAL

DE MAR DEL PLATA C ONICET DE MAR DEL PLATA

FACULTAD DE CIENCIAS 4 .
EXACTAS Y NATURALES e DEPARTAMENTO DE FiSICA

UNIVERSIDAD

CAECE




XVI TREFEMAC

Comité organizador

Lidia A. Braunstein
Miguel L. Hoyuelos
José L. Iguain

Sergio E. Mangioni
Daniel A. Martin
Guillermo Terranova
Nataniel Martinez
Marisel Di Pietro Martinez
Lucila G. Alvarez-Zuzek
Cristian E. La Rocca
Rubén C. Buceta
Matias A. Di Muro
Gonzalo E. Arroyo

Comité cientifico

Celso Manuel Aldao - Universidad Nacional de Mar del Plata
Sergio Alejandro Cannas - Universidad Nacional de Cdrdoba
Mario Campo - Universidad Nacional de La Pampa

Carlos A. Condat - Universidad Nacional de Cérdoba

Marisa Alejandra Frechero - Universidad Nacional del Sur
Tomas Sebastian Grigera - Universidad Nacional de La Plata
Veroénica I. Marconi - Universidad Nacional de Cérdoba
Héctor O. Martin - Universidad Nacional de Mar del Plata
Bernardo Gabriel Mindlin - Universidad de Buenos Aires
Silvina M. Ponce Dawson - Universidad de Buenos Aires
Antonio J. Ramirez Pastor - Universidad Nacional de San Luis
Daniel A. Vega - Universidad Nacional del Sur

Damian H. Zanette - Centro Atémico Bariloche




XVI TREFEMAC

Programa

Miércoles 9 Jueves 10 Viernes 11
8:00 a 9:00 Acreditacion
09:00 a 09:50
09:50 a 10:15 01 Fabricius 010 Velasguez-Rojas
10:15a 10:40 02 Daza Caro 011 Alvarez-Zuzek
10:40a 11:10 019 Carusela
11:10a11:35 03 Buceta 012 Cwilich
11:35a 12:00 04 Cornes 013 Aguirre 020 Caballero
12:00a12:25 O5 Alvarez 014 Zanette 021 Cerezo
022 Martin
12:25 a 14:00 Almuerzo Almuerzo Cierre de Congreso
14:50 a 15:15 06 Guisoni 015 Amador
15:15 a 15:40 07 Chernomoretz 016 Cardenas Sziget
15:40 2 16:10
16:10 a 16:35 08 Marrone 017 Korol
16:35a 17:00 09 Zambrano 018 Bertolotto
17:00 a 19:00
21:00 a 00:00 Cena de Camaraderia




INDICE GENERAL XVI TREFEMAC

Indice general

Indice general 5
Curso de Posgrado 7
Comunicaciones orales 9
Charlas Invitadas . . . . . . . . . . 9
Charlas Ordinarias . . . . . . . . o o o o e 13
Comunicaciones murales 29
Primera Sesidn . . . . . . L e e e e e e e 29
Segunda Sesion . . . . . .. oL e 53
Indice alfabético 75




Segunda Sesion XVI TREFEMAC

41.

42.

Interaccién entre beta-lactoglobulina y una cadena de polielec-

trolito débil: un estudio computacional

Torres P! 2, Ramirez-Pastor A J?, Quiroga E2, Boeris V3, Narambuena C F? !

! Facultad Regional San Rafael - Universidad Tecnoldgica Nacional

2 Instituto de Fisica Aplicada, CONICET-UNSL

3 Facultad de Ciencias Bioquimicas y Farmacéuticas - Universidad Nacional de Rosario

La beta-lactoglobulina (BLG) es la principal proteina del suero lacteo, se destaca por su elevado
valor nutricional. Nuestro objetivo es purificar la BLG mediante métodos sencillos, rapidos y eco-
némicos para su aplicaciéon a escala industrial. Se puede obtener concentrados de la BLG mediante
la formacion de un complejo con un polielectrolito (PE). Estos complejos en ciertas condiciones
son insolubles y facilmente separables. En el presente trabajo estudiamos a nivel molecular la in-
teraccion entre una molécula de BLG y una cadena de polielectrolito acido débil. La metodologia
utilizada consiste en un modelo de grano grueso con un nimero minimo de parametros que per-
miten representar la esencia fisicoquimica del proceso y simulacién por el método de Monte Carlo.
Se analiza la carga neta de la proteina (en su forma monémerica y dimérica) como una funcion
del pH de la soluciéon. Ademas, se estudia el grado de disociacion del polielectrolito aislado como
una funcién del pH y varios valores del parametro de distancia entre monémeros consecutivos (lp).
Dicho parametro adquirié valores de 0.25 nm, 0.50nm y 0.75 nm. Los resultados obtenidos para la
ionizacion de la cadena aislada de PE (40 mondémeros) se compararon con el grado de disociacion
ideal (pKa=3.5). Se observo que el PE presenta una menor ionizacién cuando la [y tiene valores me-
nores. Esto se debe a una mayor repulsién electrostatica entre monémeros cargados negativamente,
lo cual generaba una mayor protonacién de los grupos acidos. Por lo tanto el grado de disociacion
para un mismo valor de pH era menor que el ideal, y genera un corrimiento efectivo del pKa hacia
la derecha del pKa intrinseco. La adsorcién de PE sobre la superficie de la proteina fue estudiada
mediante la cuantificacion de la formacion de pares iénicos (monémero cargado y residuo cargado).
La adsorcion se ve favorecida cuando las condiciones del medio generan una carga neta positiva en
la proteina. Esto sucede en rango de pH menor al punto isoeléctrico de la proteina (pI=4.8). Con
la adsorcion del PE aumenta su ionizacién, debido a la carga neta positiva de la proteina. En el
rango de pH 2,5 a 4,5 se observoé un méaximo de condensacién de monémeros sobre la superficie de
la proteina. A mayores valores de pH la proteina esta cargada negativamente por lo tanto se general
una repulsion electrostatica con el PE. A menores valores de pH, el PE se grado de protonacién es
méaximo y pierde la mayoria de su carga negativa. Como consecuencia la interaccion electrostatica
atractiva entre proteina y PE se anula.

KPZ: dimensién critica e integraciéon

Torres M! 2, Buceta R C! 2

U Instituto de Investigaciones Fisicas De Mar De Plata, CONICET-UNMdP
2 Facultad de Ciencias Ezactas y Naturales - Universidad de Mar del Plata

La principal incognita existente sobre la ecuacion de crecimiento Kardar-Parisi-Zhang (KPZ) es
si tiene una dimensién critica d. a partir de la cual las fluctuaciones de la interfase no dependen
del tamano del sistema. Durante 40 anos se ha intentado desde diferentes enfoques encontrar si
d. existe y que valor tiene obteniéndose resultados diversos. Todos estos enfoques reproducen los
exponentes de las relaciones de escala de la ecuacion KPZ en d = 1, donde son conocidos de manera
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