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Caso clinico: Paciente masculino de 18 meses de vida,
sin antecedentes patoldgicos referidos y desarrollo
psicomotor normal. 15 dias antes de la consulta a la
guardia presentd un cuadro de vias aéreas superiores.
Persistio sintomatologia y se agregé fiebre de 382C por
lo que se indicd antibidticos durante una semana. A las
24 horas de finalizado el mismo, presento fiebre de
382C con convulsidn de 1-2 min de duracidn, por lo que
acudieron a la guardia, se indicé dipirona y manejo
ambulatorio. En el hogar realizé nuevo episodio de
convulsién, se decidié su internacién con diagndstico
de convulsién febril atipica y diagnéstico presuntivo de
meningoencefilitis. Dia 1: Paciente
hemodinamicamente compensado, febril 39,82C, con
faringe congestiva, irritable sin signos de focos
neurolégicos ni meningeos. Dia 2: Se tomé muestra
para hemocultivo (resultado negativo) y se realizo TAC
de cerebro (normal). Continué febril y se inicio
tratamiento con antibidticos. Se indicé puncidn
lumbar. Resultados del LCR: cultivo bacteriolégico
negativo, fisicoquimico: normal. Se decidié realizar una
PCR multiplex (Film Array panel meningoencefalitis)
detectandose VHH-6 y se suspendié el tratamiento con
antibidticos. Dia 3: El paciente continud con picos
febriles, lucido, activo y continud sin signos de foco
motor ni meningeo. Dia 4: estable y presentd un
exantema macular morbiliforme eritematoso. Dia 5:
continud el rash y se encuentra afebril, se di¢ el alta
médica con indicaciones de interconsulta con el
servicio de neurologia.

Discusidn: Frente a una sospecha diagndstica de
meningoencefalitis, el médico generalmente solicita
PCR para deteccion de virus herpes simple vy
enterovirus como los principales implicados en la
etiologia de estos cuadros, perdiendo la oportunidad
de detectar otros agentes causales. La deteccion del
VHH-6 en este paciente permitié la suspension
inmediata de antibidticos. El haber encontrado el virus
causal de la patologia fue posible debido a que en
nuestro laboratorio contamos con la metodologia
FilmArray ©. Esta técnica es un sistema cerrado de PCR
multiple que integra la preparacion, amplificacion,
deteccién y andlisis de la muestra permitiendo
diagnosticar en forma simultdnea bacterias, virus y
levaduras con resultados disponibles en una hora.
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28. Actividad antiviral in vitro de nuevos derivados
antraquindnicos  sintéticos. Mugas  L(1);
Konigheim B(2); Roumana A(3); Aguilar J(2);
Contigiani M(2); Fousteris M(3); Nufiez Montoya S
(1,4). (1) Dpto de Cs. Farmacéuticas, Fac. Cs.
Qcas., UNC, Cordoba; (2) Instituto de Virologia
“Dr.J M Vanella”, Fac. Cs. Médicas, UNC. Cordoba;
(3) Laboratory of Medicinal Chemistry,
Department of Pharmacy, University of Patras.
Patras, Greece; (4) Instituto Multidisciplinario de
Biologia Vegetal (IMBIV), CONICET, Cérdoba.

Frente a las escasas alternativas terapéuticas para las
virosis, nuestro grupo de investigacion se enfoca en la
busqueda de potenciales compuestos antivirales a
partir de especies vegetales nativas de Argentina;
como asi también, a la obtencién de derivados
sintéticos. Las antraquinonas (AQs) son metabolitos
secundarios ampliamente encontrados en las plantasy
muchas de ellas, incluso sus derivados sintéticos, han
mostrado poseer actividad antiviral in vitro. Atentos al
continuo interés en el desarrollo de nuevas AQs con
potencial actividad antiviral, el objetivo del presente
trabajo fue obtener derivados de xantopurpurina y
evaluar su actividad antiviral in vitro. El nucleo
antraquinénico se obtuvo mediante una reaccién de
acilacion de Friedel-Crafts siguiendo el procedimiento
de Zhang et al (2012). Luego, mediante la reaccién de
acoplamiento Suzuki-Miyaura se obtuvieron los
derivados de xantopurpurina, de acuerdo con lo
descripto por Qiao et al. (2007). La identidad de los
derivados sintéticos se confirmé por espectroscopia de
resonancia magnética nuclear, y la pureza mediante
cromatografia liquida de alta presién. Los ensayos
bioldgicos in vitro (citotoxicidad y actividad antiviral) se
llevaron a cabo sobre células Vero, empleando la
metodologia de captacién de Rojo Neutro. A partir de
las curvas de viabilidad celular vs. concentracién de
cada AQ, se determind la concentracion que afecta al
20 % y al 50 % de las células (Concentracidn subtdxica
y citotdxica 50, respectivamente), y la maxima
concentracién no citotéxica (MCNC). Para evaluar la
actividad antiviral, se eligieron 7 concentraciones <
CSubT, las cuales se agregaron sobre monocapas de
células, previamente infectadas con 100 unidades
formadoras de placa (UFP) de cada virus: Herpes
simple tipo 1 (HSV-1), West Nile (WNV), Encefalitis
Equina Venezolana (VEEV) y Chikungunya (CHIKV). Los
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resultados se expresaron como porcentaje de
inhibicion viral (%l) vs. concentracion, estimandose la
concentracién efectiva 50 (CE50), para luego obtener
el indice de selectividad (IS = CC50/CE50), parametro
necesario para la valoracién de un agente antiviral. Se
obtuvieron 3 nuevos derivados:  6-bromo-
xantopurpurina (BrX), 6-fenil-xantopurpurina (PhX) y
6-(4-metoxifenil)-xantopurpurina (MeOPhX), siendo
MeOPhX la unica AQ que demostrd actividad antiviral.
La adicion de un grupo 4-metoxifenil en posicion 6 del
niucleo de xantopurpurina (MeOPhX) otorgd una
importante actividad antiviral contra CHIKV (%1=100;
CE50=63,13 uM; 15=3,05) y un buen efecto
antiherpético (%1=80; CE50=81,12 uM; 1S=2,31), pero
resulté inactiva para WNV y VEEV. Estos resultados
confirman que la sintesis organica que utiliza como
modelo de partida compuestos naturales, es una
importante herramienta para la obtencién de
derivados activos contra virus ADN y ARN. Un IS>2 seria
suficiente para convertirse en un potencial antiviral,
por lo que, se propone a MeOPhX como un buen
candidato a seguir estudiando para el desarrollo de
nuevos de nuevos farmacos antivirales.

29. Diversidad genética de virus potencialmente
transmisibles por el ambiente en una ciudad de
la Patagonia. Manrique JM(1,2); Berry DAB(3);
Jones LR(1,2). (1) Laboratorio de Virologia y
Genética Molecular (LVGM), Facultad de Ciencias
Naturales y Ciencias de la Salud, Universidad
Nacional de la Patagonia San Juan Bosco, Chubut;
(2) Consejo Nacional de Investigaciones
Cientificas y Técnicas; Ciudad de Buenos Aires; (3)
Laboratorio de Patologias Prevalentes vy
Epidemiologia.

Los virus que se eliminan en grandes cantidades
durante la infeccion tienen una alta probabilidad de
transmitirse a traves del ambiente. El estudio de los
mismos, por lo tanto, es importante desde el punto de
vista sanitario. En este trabajo se presentan datos
preliminares sobre virus potencialmente transmisibles
por el ambiente detectados en la ciudad de Trelew
(Chubut). El estudio se realizd a partir de muestras
clinicas (MC) y de aguas residuales (MAR) las cuales
fueron analizadas mediante métodos moleculares de
alta sensibilidad (nested PCR y RT-PCR) y obtencion de
secuencias de acidos nucleicos. Dichas muestras, las
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cuales son representativas de la excrecién viral en la
poblacién y eliminacién de la misma en el ambiente,
fueron colectadas a lo largo de un afio. Las MAR se
clarificaron mediante filtraciéon por impacto hasta un
tamafiio de particula menor que 0.22 um, luego de lo
cual fueron concentradas (2000 X) mediante filtracién
tangencial (limite nominal: 30 KDa) e inactivadas
mediante buffer conteniendo un agente caotrépico
(ITG). Las muestras clinicas fueron directamente
inactivadas en buffer ITG. En ambos casos la extraccion
de material genético viral (ADN y ARN) ser realizé
mediante procedimientos estdndar. Todas las
muestras ambientales presentaron adenovirus,
mientras que se identificaron Polylomavirus, Rotavirus
y Norovirus en forma intermitente. La no deteccion de
virus de la hepatitis A es congruente con la
implementacién del programa de vacunacién
implementado desde 2005. Mas del 20 % de las
muestras clinicas (n=243) resultaron positivas para
adenovirus. La secuenciacion de los virus detectados
reveld que los mismos corresponden a varias especies
diferentes. Si bien esto no necesariamente implica un
vinculo con las patologias subyacentes, el resultado
demuestra la importiancia de los métodos de base
genética en el andlisis epidemiolégico de los virus
entéricos ya que los mismos permiten diferenciar
entre las numerosas especies virales que pueden
producir infecciones en el humano. Nuestros
resultados indican que los adenovirus son prevalentes
en nuestra zona de estudio, tal como se ha observado
en otras regiones del Mundo. Esto puede ser de
particular relevancia en zonas frias y templadas ya que
se cree que la viabilidad de estos virus en el ambiente
es favorecida por las bajas temperaturas.

30. Analisis de expresion de genes del hospedador
potencialmente involucrados en el nivel de carga
proviral (CP) con el Virus de la leucosis bovina.
Petersen M(2); Carignano H(1); Suarez Archilla
G(1); Alvarez 1(1,2),Trono K(1,2), Miretti M(2). (1)
Instituto de Virologia, INTA, Buenos Aires; (2)
CONICET.

El Virus de la leucosis bovina (BLV) es un &-retrovirus
que infecta de manera persistente a los linfocitos B de
bovinos. En la mayoria la infeccion transcurre de
manera asintomadtica, pero un 5 al 10% de los animales
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