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Presentaciones orales

Apellidos en el Padron Electoral argentino: clasificacion,
distribucion y analisis espacial de frecuencias

Morales, L!: 2; Dipierri, JE4; Albeck, ME3; Alfaro, EL 3- 4; Chaves, ER 4;
Delrieux, C °; Ramallo, V1

1- Instituto Patagonico de Ciencias Sociales y Humanas, CCT CONICET CENPAT,
mail: virginia.ramallo@gmail.com

2- Universidad Nacional de la Patagonia San Juan Bosco — Facultad de Ingenieria,
mail: Imorales@cenpat-conicet.gob.ar
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4- Instituto de Biologia de la Altura. Universidad Nacional de Jujuy,

mail: jedjujuy@gmail.com; estelar.chaves@gmail.com

5- Universidad Nacional del Sur. cad@uns.edu.ar

Los apellidos reconocen un origen geografico-linglistico y pueden
utilizarse como discriminantes de procedencia. Al estar distribuidos por
toda la poblacion, permiten una vision demografica global. Nuestro
objetivo fue clasificar segiin origen mas probable e identificar patrones
de agrupamiento espacial de los apellidos de votantes. Se analizaron
30.530.194 personas (Padron Electoral, 2015), portadoras de 975.112
nombres de familia diferentes. Como referencia se emplearon dos listas
previas (Monasterio, 2017; Albeck et al, 2017), con 65.023 apellidos ya
clasificados. Los datos se procesaron en forma automatica, identificando
coincidencias y asignando origenes. Asi, 24.533.521 personas con
apellidos clasificados se georreferenciaron a partir de sus lugares de
votacion. Para los graficos de distribucion se emplearon el algoritmo
Fisher-denks o método de rupturas naturales (para generar intervalos
que mejor agrupen valores similares y maximicen diferencias entre
clases) y el de intervalos manuales (para generar mapas a magnitudes
comparables). Para optimizar el tiempo de clasificacion de los apellidos
que quedaron sin asignacion de origen, desarrollamos una herramienta
analitica probabilistica basada en el teorema de Bayes, usando
algoritmos de aprendizaje de maquina. El sistema se entrené con las dos
listas ya mencionadas, creando n-gramas (secuencias en las que pueden
descomponerse los apellidos, con una longitud n de letras) a partir del
conjunto con origen conocido. En la validacion, se utilizé n=3 y n=4,
obteniendo un indice de precision de clasificacion de 0.80. Estos valores
proporcionan el mayor grado de especificidad y permiten agilizar trabajo
en grandes volumenes de datos.

Palabras clave: apellidos, aprendizaje de madquina, clasificacion
automdtica
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