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Prediciendo la incongruencia entre parsimonia y
verosimilitud en estudios filogendmicos: apoyo, niveles
taxondmicos e incongruencia entre genes
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En la actualidad no existen estudios empiricos que usen un nimero considera-
ble de datasets para determinar los principales causantes de las diferencias entre los
resultados de Maxima Parsimonia (MP) y Maxima Verosimilitud (MV) en analisis
filogenomicos. En trabajos previos evidenciamos una alta congruencia entre MP y
MYV para 149 datasets filogenémicos (2,4 movimientos-SPR en promedio) donde
en general las diferencias no afectaron las conclusiones de los estudios, y estuvieron
asociadas a nodos con bajo apoyo. MP con pesos implicitos en general no produjo
mayor congruencia con MV, que MP bajo pesos iguales. Adicionalmente, los taxones
con altos niveles de datos faltantes y/o mayores largos de ramas estuvieron invo-
lucrados en la mayoria de los nodos incongruentes. En este trabajo por medio de
regresiones lineales evaluamos si existe relacion entre la incongruencia MP-MV con
1) la incongruencia entre los genes de cada dataset, y ii) el nivel taxonémico abordado.
Encontramos que la incongruencia entre los genes esta significativamente relacio-
nada con la incongruencia MP-MV, mostrando que aquellos nodos incongruentes
son generalmente aquellos que estidn presentes en un bajo porcentaje de los arboles
obtenidos a partir de cada gen. No encontramos una relacion significativa entre el
nivel taxonoémico y la incongruencia MP-MYV, aunque estudios mas detallados deben
realizarse. Nuestros resultados sugieren que las topologias de MV y MP para datos
filogenomicos son, en la practica, equivalentes. Ademas, la integracion de diferentes
analisis de las caracteristicas de los datasets podrian permitir predecir la incongruen-
cia entre MP y MV.

Nuevos descubrimientos de dinosaurios del Jurasico
Medio-Tardio de China
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El Jurasico Medio es un periodo geoldgico critico para la evolucion de los te-
trapodos. Sin embargo, su registro fosil para este periodo es pobre. Desde el comienzo



