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Durante una serie de trabajos previos hemos estudiado la presencia de Fusarium en 
pastos naturales asintomáticos (Poaceas) presentes en ecosistemas naturales (no 
agrícolas) con el objetivo de evaluar la diversidad de especies presentes. Las especies 
aisladas con mayor frecuencia fueron morfológicamente similares a  F. semitectum 
y F. equiseti, ambos pertenecientes al complejo de especies F. incarnatum-equiseti 
(CEFIE). La identificación de las especies del género Fusarium inicialmente se basaba 
solo en el estudio de los caracteres morfológicos, pero, presentaba algunas limita-
ciones tales como la dificultad de diferenciar especies estrechamente relacionados 
y delimitar eficientemente algunos taxones. Esto es especialmente evidente entre 
especies de Fusarium muy relacionadas, como son los miembros del CEFIE, debido al 
alto nivel de especiación críptica y homoplasia morfológica extrema de las mismas. 
Recientemente, un análisis de concordancia filogenética reveló que el complejo CE-
FIE comprende 38 especies filogenéticas distintas, divididas equitativamente entre 
dos clados designados Incarnatum y Equiseti. Durante el presente estudio se trabajó 
con 80 cepas morfológicamente similares a especies dentro del CEFIE, previamente 
aisladas de pastos. A las misma se las secuenció parcialmente el gen que codifica 
para el factor de elongación 1-α. Como resultado se identificaron 4 especies filoge-
néticas y se confirmó la presencia de posibles nuevos grupos dentro del complejo. 
Estos resultados nos llevan a concluir la importancia del estudio de ecosistemas na-
turales no agrícolas ya que de esta manera ampliarían nuestros conocimientos acer-
ca de la historia evolutiva, biogeográfica y taxonómica de Fusarium en nuestro país.  

     

135


