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GENETICA DE MICROORGANISMOS

CARACTERISTICAS GENETICAS DE VIRULENCIA EN Streptococcus uberis AISLADO DE
VACAS LECHERAS CON MASTITIS DE LA CUENCA MAR Y SIERRAS (ARGENTINA)

Gerez G, E. Bottini, L. Hernandez, A. Bustamante!, M. Sanso'. 'Centro de Investigacion Veterinaria de Tandil
(CIVETAN), CONICET, Facultad de Ciencias Veterinarias, Universidad Nacional del Centro de la Provincia de
Buenos Aires, Tandil, Argentina. msanso@vet.unicen.edu.ar

La mastitis es una de las enfermedades infecciosas mas frecuentes en los rodeos lecheros, y causa importantes
pérdidas econdmicas. Una de las bacterias mas frecuentemente asociada a mastitis bovina es Streptococcus uberis.
Se trata de un patégeno ubicuo en el ambiente del tambo, que puede presentar un comportamiento contagioso. La
patogenicidad del mismo se ha relacionado con una serie de factores de virulencia, entre los cuales se encuentran
CFU (CAMP factor), SUAM (S. uberis adhesion molecule) y SKC (streptokinase activator). Nuestro objetivo fue analizar
cepas de S. uberis aisladas de vacas con mastitis clinica o subclinica, en relacién a algunos genes codificantes
de factores de virulencia. Se estudiaron 46 aislamientos de S. uberis, pertenecientes a 18 tambos. Estos fueron
obtenidos de leche de vacas con mastitis distribuidas en 30 tambos de la cuenca de Mar y Sierras (Provincia de
Buenos Aires), entre 2016 y 2021. Los aislamientos identificados como S. uberis por pruebas bioquimicas, fueron
confirmados por la amplificacion de una secuencia del gen PAUA. Posteriormente, se amplificaron por PCR los
genes CFU, SKC y SUAM. El gen CFU, responsable de la expresion de la reaccion de CAMP, fue detectado en el 48%
de los aislamientos, pertenecientes en total a cinco tambos. El gen SKC, codificante de una serina-proteasa, se
detectd en el 67% de los aislamientos, pertenecientes a 12 tambos, mientras que el gen SUAM, codificante de
un factor que media la adherencia e invasion a células epiteliales mamarias, fue detectado en el 96% de los
aislamientos, distribuidos en 17 de los tambos analizados. Se detectaron cuatro perfiles de virulencia, siendo el
mas frecuente CFU-SKC-SUAM (48%), seguido de SKC-SUAM (28%). Estos datos, los primeros sobre rasgos de
virulencia de S. uberis de la Cuenca Mar y Sierras, una de las regiones de produccion lactea mas importantes del
pais, sefialan la circulacién de cepas con distintas caracteristicas genéticas capaces de causar mastitis.
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