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GMI 5  
VARIABILIDAD GENOTÍPICA DE 
AISLAMIENTOS DE Sclerotinia sclerotiorum 
EN LOTES DE CULTIVO DE POROTO EN 
SALTA Y JUJUY
Aban C.1,2, G. Taboada1,2, Y. Spedaletti1,2, M. Aparicio1, N.E. 
Casalderrey2, M.O. Chocobar2, R.N. Curti3, M. Galvan1,2. 
1CONICET; 2INTA; 3UNSa.  
E-mail: clap.aban@gmail.com martazgalvan@gmail.com

En los últimos años el Moho Blanco del poroto, 
causado por el hongo Sclerotinia sclerotiorum, ha 
adquirido gran importancia en la región del Noroeste 
Argentino (NOA), ya que la enfermedad se presenta 
con mayor severidad y se ha detectado un incremento 
en el área de prevalencia. Los daños económicos 
producidos por S. sclerotiorum en el cultivo de poroto 
pueden llegar al 80% y alcanzar el 100% bajo 
condiciones ambientales favorables para el desarrollo 
del patógeno en cultivares sensibles. El objetivo 
del presente trabajo fue caracterizar la variabilidad 
genotípica de aislamientos de S. sclerotiorum en las 
principales áreas de producción de poroto del NOA. 
Para ello, se realizó un relevamiento en 6 lotes de 
cultivo de poroto en Salta y Jujuy, obteniéndose 
un total de 116 aislamientos que fueron analizados 
mediante técnicas moleculares y de compatibilidad 
micelial (MCG). Empleando ADN obtenido a partir 
de micelio los aislamientos se identificaron como 
S. sclerotiorum analizando las secuencias ITS-ADNr. 
Además se realizó la amplificación de ADN mediante 
PCR empleando 11 cebadores URP (Universal Rice 
Primers) observándose gran variabilidad genética 
entre los aislamientos evaluados. Por otro lado, se 
determinaron los MCG contrastando cada aislamiento 
con sí mismo y contra todos los demás, identificándose 
un total de 52 MCGs, los cuales fueron únicos para 
cada lote. Los resultados revelan la existencia de gran 
variabilidad entre y dentro de los lotes analizados y 
representan un aporte importante para la búsqueda 
de fuentes de resistencia a la enfermedad.

GMI 6  
PATOGENICIDAD DE AISLAMIENTOS DE 
Sclerotinia sclerotiorum ASOCIADOS A 
MOHO BLANCO EN POROTO 
Abán C.1,2, G. Taboada1,2, Y. Spedaletti1,2, M. Aparicio1, N.E. 
Casalderrey2, M.O. Chocobar2, R.N. Curti3, M. Galván1,2. 
1CONICET; 2INTA EEA Salta; 3UNSa.  
E-mail: clap.aban@gmail.com, martazgalvan@gmail.com

En el Noroeste de Argentina el rendimiento 
del cultivo de poroto se ve afectado por diversas 
enfermedades fúngicas, entre ellas el moho blanco 
causado por Sclerotinia sclerotiorum (Lib.) de Bary. 
El estudio de la variabilidad patogénica de los 
aislamientos en la región es de gran importancia 
para desarrollar variedades con una resistencia 
duradera. Con este objetivo se realizó un ensayo de 
patogenicidad en invernadero (straw test) utilizando 
plantas de poroto negro (Leales 24) de 28 días de 
crecimiento bajo un diseño en bloques completos 
al azar con tres repeticiones. Los tratamientos fueron 
116 aislamientos de S. sclerotiorum. Las plantas se 
inocularon cortando el tallo principal y depositando 
discos de APG (Agar Papa Glucosado) con micelio 
de 48 hs de activo crecimiento. Plantas inoculadas 
con discos de APG sin micelio se utilizaron como 
control. Las plantas se mantuvieron en cámara de 
crecimiento a 22 ± 2° C, con una humedad relativa 
mayor a 80% durante ocho días. Posteriormente se 
evaluó la severidad midiendo la longitud de infección 
sobre el tallo principal. Los datos se analizaron 
mediante un modelo lineal generalizado y las medias 
de tratamientos se compararon utilizando la prueba 
DGC. Los resultados revelaron que los aislamientos 
de S. sclerotiorum mostraron variabilidad patogénica en 
la región, detectándose dos grupos: uno de elevada 
agresividad y otro de menor agresividad. Con base 
en estos resultados se seleccionaron los aislamientos 
de mayor agresividad para estudios posteriores 
conducentes a la búsqueda de genotipos resistentes 
en el germoplasma de poroto.


